ra FEST R

Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia MA\R

Programa de Monitoramento da Biodiversidade Aquatica da
Area Ambiental | — Por¢cédo Capixaba do Rio Doce e Regido

Marinha e Costeira Adjacente

A7DGS1 — Material Suplementar 1

Anexo 7 — Dulcicola/lctiofauna: Genética

RT-39 RRDM/FEV 22

RA2021 PMBA/Fest-RRDM

Vitéria,

Fevereiro de 2022



rede
o &b p|o
rd DOCE
Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia Ml\R

Material Suplementar A7TGES1

Lista de figuras

Figura 1: Delimitacé@o das espécies/linhagens de Euteleostei coletadas na bacia do rio Doce utilizando sequéncias
do gene COI (DNA Barcode). Cores iguais representam a mesma espécie/linhagem. ...........cccccvveveeeiiiiiiinennennn. 36

Figura 2: Delimitagdo das espécies/linhagens de Elopomorpha+Otophysi coletadas na bacia do rio Doce utilizando

sequéncias do gene COI (DNA Barcode). Cores iguais representam a mesma espécie/linhagem. ...................... 38

Figura 3: Analise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de

Astyanax lacustris destacado POr @N0 A€ COIBLAL ........cuuiii ittt et e e st e e nebeeeeaneeeeeens 43

Figura 4: Analise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de
Deuterodon intermedius destacado POr @N0 A€ COIBLA. ..........eiiiiuiieiiiiii et e e e e e e e aeneeeens 44

Figura 5: Andlise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de
Geophagus brasiliensis destacado Por an0 e COIBLA............eiiiiiiiiiiiiii e e ee s 45

Figura 6: Andlise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Hoplias
malabaricus destacado POr @N0 A€ COIELA. .........eiiiiiiee ittt e et e e nreees 46

Figura 7: Analise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Knodus
moenkhausii destacado POr @N0 A COIBTAL ........uiii ittt e e st e e e rbe e e e snneeeeeneeeeas 47

Figura 8: Andlise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de

Pachyurus adspersus POr @n0 A€ COIBTAL ... ..uuiiiii ettt e e e e e e e e e e st e e e e e s e sntbaeeeeaeeesanneneees 48

Figura 9: Analise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de
Poecilia vivipara POr @n0 A€ COIBLA. ......coi ittt e e e e ettt e e e e e e et et e e e e e e s sntbeeeeeeeeeaneneees 49

Figura 10: Rede de Haplétipos mostrando as relacdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COIl
de Astyanax lacustris. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tracos representam os haplétipos
intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipo6teses

alternativas de relagBes gENEAIGGICAS. ........vvii i ittt e e 50

Figura 11: Rede de Haplétipos mostrando as relacdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COIl

de Deuterodon intermedius. As cores representam os diferentes anos amostrados. .........ccccoovuviieeeeeiiiniiiieeeeenn. 51

Figura 12: Rede de Haplotipos mostrando as relacdes genealdgicas entre os haplotipos do gene mitocondrial COIl
de Geophagus brasiliensis. As cores representam os diferentes anos amostrados, 0s tracos representam 0s
haplétipos intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam

hipéteses alternativas de relagdes geNEAIOGICAS. ... ...cciiuiiiiiieieeiiiie ettt e e reee e e antee e et e e s seee e e e aneeeeesneeeesnneeeas 52

Figura 13: Rede de Haplétipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI
de Hoplias malabaricus. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tragcos representam os haplétipos
intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipéteses

alternativas de relagBes gENEAIOGICAS. ........uuii ittt e et 53

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM 2



rede
o &b p|o
rd DOCE
Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia Ml\R

Figura 14: Rede de Hapldtipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI
de Knodus moenkhausii. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tragos representam o0s
haplétipos intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam

hipdteses alternativas de relagdes geNEaIOGICAS. ... ..c.uieirii ettt e sbe et eeaeeeeeas 54

Figura 15: Rede de Hapldtipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI
de Pachyurus adspersus. As cores representam os diferentes anos amostrados, 0s tragos representam o0s
haplétipos intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam

hipdteses alternativas de relagdes geNEaIOGICAS. ... ..c.uiiiriiiiieiiie ettt sttt et st e nbe e sbeeebeeeeeas 55

Figura 16: Rede de Hapldtipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI
de Poecilia vivipara. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tracos representam os haplotipos
intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipo6teses
alternativas de relagBes gENEAIGGICAS. .. .....vuiii ittt et e et e s e et s 56

Lista de tabelas

Tabela 1: Caracterizagdo genética das espécies de Euteleostei analisadas usando o DNA barcode. Valores da
distancia méxima intraespecifica acima de 2% podem ser indicativos de diversidade subestimada ou a presenca
08 COMPIEXOS U ESPECIES. .. .teieiiteie ettt e ettt ettt et e e ekt e s et e e ettt e ek b et e e ea b et e e s b bt e e e b b et e e aab et e e sabe e e e e bbe e e s annneeennnreeas 5

Tabela 2: Caracterizagdo genética das espécies de Elopomorpha+Otophysi analisadas usando o DNA barcode.
Valores da distancia méaxima intraespecifica acima de 2% podem ser indicativos de diversidade subestimada ou a
presenca de COMPIEXOS A ESPECIES. ....ciuuriii ittt et e e et et e s s et e e st b et e e abb et e s nnreeeeanbreeeaas 7

Tabela 3: indice de estrutura genética (FST) por espécie, indice de endogamia (FIS) e indice de Garza-Williamson
(G-W), indicando flutuac@o no tamanho efetivo populacional. ... 12

Tabela 4: indices de diversidade genética de Astyanax lacustris em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e
Ano 3. O numero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sao

(2] o =Tod 1 {ToF=To [0 L PSP TT P TOTPTPP 13

Tabela 5: indices de diversidade genética de Deuterodon intermedius em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano
2 e Ano 3. O numero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo

(2] o =Tod 1 {ToF=To [0 1 PSP TT P RTOTTTPP 14

Tabela 6: indices de diversidade genética de Geophagus brasiliensis em cada ponto de coleta para o0 Ano 1, Ano
2 e Ano 3. O nimero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sao

L] o T=Tod 1 ToF=To [ 1 ORI 15

Tabela 7: indices de diversidade genética de Knodus moenkhausii em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e
Ano 3. O numero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sao

L] o =Tod 1 {ToF=To [0 LS URPT TP 16

Tabela 8: indices de diversidade genética de Pachyurus adspersus em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2
e Ano 3. O nimero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sé&o
(2] L= ToF=To [o T TP PP UP PSP PTPRN 17

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM 3



rede
o &b p|o
rd DOCE
Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia Ml\R

Tabela 9: indices de diversidade genética de Hoplias malabaricus em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e
Ano 3. O nimero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sao
(o] o L=Tol 1 oF=To [ LSRR 18

Tabela 10: indices de diversidade genética de Poecilia vivipara em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e
Ano 3. O ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também s&o

(2] L= ToF=To [0 F PO PRSPPI 19

Tabela 11: Comparacéo dos indices de diversidade genética de cinco espécies com amostragem no médio-alto e
baixo rio Doce. Também sé&o especificados os niumeros de individuos genotipados em cada uma das macrorregioes

[T o (o Eo W T o 1= Tt [ OO PO OPPRPRTOP 20

Tabela 12: Pardmetros genéticos gerais de Astyanax lacustris nos pontos de coleta amostrados, baseados nos
genes COIl e Cytb em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para o Ano 2. O nimero de individuos sequenciados
em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sao especificados. ........cccocveeeriiiiiiiiie e 21

Tabela 13: Parametros genéticos gerais de Deuterodon intermedius nos pontos de coleta amostrados, baseados
nos genes COI e Cytb em cada ponto de coleta para 0 Ano 1 e para 0 Ano 2. O numero de individuos sequenciados
em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também S80 especificados. .........ccocvveiriiiiiiiiiie e 23

Tabela 14: Parametros genéticos gerais de Geophagus brasiliensis nos pontos de coleta amostrados, baseados
nos genes COI e Cyth em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para o Ano 2. O numero de individuos sequenciados
em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sa0 especificados. ...........ccveeeriiiiiiiiie e 25

Tabela 15: Parametros genéticos gerais de Knodus moenkhausii nos pontos de coleta amostrados, baseados nos
genes COIl e Cytb em cada ponto de coleta para o0 Ano 1 e para o Ano 2. O nimero de individuos sequenciados

em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também s80 especificados. ...........ocvveeriiiiiiniiie i 27

Tabela 16: Parametros genéticos gerais de Pachyurus adspersus nos pontos de coleta amostrados, baseados nos
genes COIl e Cytb em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para o Ano 2. O ndmero de individuos sequenciados

em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também s80 especificados. .........ccocvveeriiiiiiiiie e 30

Tabela 17: Parametros genéticos gerais de Hoplias malabaricus nos pontos de coleta amostrados, baseados nos
genes COI e Cytb em cada ponto de coleta para 0 Ano 1 e para o Ano 2. O nimero de individuos sequenciados

em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também s80 especificados. ........c..ccvereriiiiiiiiiie e 32

Tabela 18: Parametros genéticos gerais de Poecilia vivipara nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes
COl e Cyth em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para 0 Ano 2. O numero de individuos sequenciados em cada
um dos pontos de coleta, em cada ano, também s80 eSPeCifiCados. ..........cccvveiiiiiiiiiie i 34

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM 4



ra FEST

Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia

subestimada ou a presenca de complexos de espécies.

rede
RIO

DOCE

MAR

Tabela 1: Caracterizagdo genética das espécies de Euteleostei analisadas usando o DNA barcode. Valores da distancia maxima intraespecifica acima de 2% podem ser indicativos de diversidade

Espécies de . N° de ) Max. Dist. Min. Dist. . )
) Individuos o Drenagens | Localidades ) " " Monofilia | gmyc | bgmyc | mptp | locmin
Euteleostei Haplétipos intraespecifica Interespecifica
Aequidens sp. 13 2 1 5 0,002 0,203 True 1 1 1 1
Astronotus
25 10 9 11 0,028 0,149 True 1 1 1 2
ocellatus
Australoheros
12 3 4 4 0,128 0,036 False 2 2 2 2
facetus
Australoheros
o ) 4 4 2 3 0,027 0 True 1 1 1 2
ipatinguensis
Awaous tajasica 7 5 2 5 0,011 0,226 True 1 1 1 1
Caranx latus 19 9 5 12 0,011 0,227 True 1 1 1 1
Centropomus
31 6 8 12 0,009 0,189 True 1 1 1 1
parallelus
Cichla kelberi 12 6 8 0,058 0 False 2 1 1
Cichla monoculus 14 6 7 0,044 0 False 1 1 1
Coptodon rendalli 45 11 16 21 0,032 0,139 True 1 1 1
Crenicichla
) 8 4 3 3 0,015 0,232 True 1 1 1 2
lacustris
Crenicichla
) 15 2 5 12 0,002 0,232 True 1 1 1 1
lepidota
Eugerres
- 9 7 5 5 0,009 0,252 True 1 1 1 1
brasilianus
Geophagus
o 134 33 34 43 0,087 0,195 True 2 2 2 4
brasiliensis
Microphis lineatus 9 7 6 8 0,145 0,298 True 2 2 2 4
Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM 5
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Espécies de . N° de ) Max. Dist. Min. Dist. . )
] Individuos . Drenagens | Localidades ) " " Monofilia | gmyc | bgmyc | mptp | locmin
Euteleostei Haplotipos intraespecifica Interespecifica
Mugil curema 92 30 37 52 0,253 0,238 True 4 4 4 7
Oreochromis
o 99 20 20 32 0,105 0,139 True 3 3 3 3
niloticus
Pachyurus
6 2 2 6 0,053 0,226 True 2 1 1 2
adspersus
Phalloceros
) 3 2 2 2 0,001 0,109 True 1 1 1 1
elachistos
Phalloceros sp. 3 3 1 3 0,004 0,109 True 1 1 1
Poecilia reticulata 32 7 11 13 0,201 0,002 False 3 2 2 5
Poecilia vivipara 64 20 14 23 0,035 0,002 False 1 1 1 2
Trinectes
) 5 1 1 1 0 0,257 True 1 1 1 1
paulistanus
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Tabela 2: Caracterizagdo genética das espécies de Elopomorpha+Otophysi analisadas usando o DNA barcode. Valores da distancia maxima intraespecifica acima de 2% podem ser indicativos de
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diversidade subestimada ou a presenca de complexos de espécies.

Espécies de ] N° de ] Max. Dist. Min. Dist. . )
Elopomorpha+Otophysi Individuos Hapl6tipos Drenagens | Localidades intraespecifica | Interespecifica Monofilia | gmyc | bgmyc | mptp | locmin
Astyanax lacustris 287 120 67 107 0,241 0 False 12 2 2 9
Astyanax microschemos 1 1 1 1 0 0,012 Singleton 1 1 1 1
Astyanax scabripinnis 79 48 22 39 0,302 0 False 15 2 3 9
Astyanax sp. 6 4 3 3 0,267 0 False 4 3 3 4
Brycon amazonicus 16 6 6 0,024 0,002 False 2 1 1 2
Brycon dulcis 7 1 1 2 0 0,003 True 1 1 1 1
Brycon opalinus 25 10 6 14 0,088 0,053 False 2 2 2 2
Brycon sp. 1 1 0 0,002 Singleton 1 1 1 1
Brycon sp. n. 4 4 2 2 0,012 0,003 False 1 1 1 1
Callichthys callichthys 15 8 11 0,113 0,244 True 5 1 2 5
Characidium cf.
fimbuiense 8 3 3 3 0,113 0 False 3 3 3 3
Characidium cricarense 5 2 1 2 0,019 0 False 2 1 1 2
Characidium sp. 9 7 4 7 0,116 0 False 3 3 3 3
Clarias gariepinus 90 22 22 31 0,038 0,197 True 4 1 1 3
Corydoras aeneus 13 11 4 4 0,075 0,222 True 6 1 2 6
Cyphocharax gilbert 21 14 6 13 0,04 0,206 True 3 1 2 3
Delturus carinotus 11 3 4 5 0,003 0,216 True 1 1 1 1
Deuterodon cf.
itermedius 1 1 1 1 0 0,001 Singleton 1 1 1 1
Deuterodon cf. taeniatus 11 8 2 0,18 False 3 2 2 3
Deuterodon giton 4 2 0,071 True 1 1 1
Deuterodon intermedius 25 13 5 11 0,282 False 4 2 3 4
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Espécies de ) N° de ) Max. Dist. Min. Dist. . )
| Individuos . Drenagens | Localidades | o o Monofilia | gmyc | bgmyc | mptp | locmin
Elopomorpha+Otophysi Haplotipos intraespecifica | Interespecifica
Deuterodon pedri 7 3 3 5 0,145 0 False 2 2 2 2
Deuterodon taeniatus 5 4 2 3 0,042 0,002 False 2 1 1 2
Elops saurus 17 10 9 12 0,038 0,238 True 2 1 1 2
Genidens genidens 11 2 3 7 0,003 0,176 True 1 1 1 1
Glanidium botocudo 2 2 2 2 0,005 0,208 True 1 1 1 1
Gymnotus aff. carapo 2 2 2 2 0,064 0,002 False 2 1 2 2
Gymnotus sp. 3 2 2 2 0,002 0,002 True 1 1 1 1
Gymnotus sylvius 39 20 12 20 0,01 0,002 False 1 1 1 1
Harttia garavelloi 8 3 4 4 0,084 0 False 2 1 1 2
Harttia intermontana 3 1 1 3 0 0,008 True 1 1 1 1
Harttia sp. 8 3 3 5 0,148 0 False 3 3 2 3
Hasemania sp. 6 4 2 3 0,013 0,212 True 1 1 1 1
Henochilus wheatlandii 4 1 2 2 0 0,043 True 1 1 1 1
Hisonotus sp. 3 2 3 3 0,008 0,076 True 1 1 1 1
Hoplerythrinus
) ) 17 9 5 5 0,037 0,212 True 3 1 1 3
unitaeniatus
Hoplias intermedius 21 11 8 12 0,222 0,024 False 3 2 3
Hoplias malabaricus 261 111 57 101 0,242 0,024 False 24 4 7 20
Hoplosternum littorale 28 9 14 19 0,008 0,25 True 1 1 1
Hyphessobrycon
] ) 11 7 4 4 0,058 0,099 True 4 1 1 4
bifasciatus
Hyphessobrycon eques 23 4 8 8 0,297 0 False 2 2 2 2
Hypomasticus copelandii 17 8 9 0,04 0 False 2 1 1 2
Hypomasticus
18 5 8 9 0,079 0 False 2 1 2 2
mormyrops
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Espécies de ) N° de ) Max. Dist. Min. Dist. . )
| Individuos . Drenagens | Localidades | o o Monofilia | gmyc | bgmyc | mptp | locmin
Elopomorpha+Otophysi Haplotipos intraespecifica | Interespecifica
Hypomasticus
) ) 24 10 8 16 0,095 0,02 False 3 1 2 4
steindachneri
Hypostomus affinis 26 9 8 13 0,013 0,044 True 1 1 1 1
Hypostomus
23 8 3 4 0,009 0 False 1 1 1 1
auroguttatus
Hypostomus luetkeni 7 3 4 4 0,009 0 False 1 1 1 1
Imparfinis sp. 5 4 0,008 0,209 True 1 1 1 1
Knodus moenkhausii 76 8 12 25 0,01 0,2 True 1 1 2 1
Lophiosilurus alexandri 9 4 3 6 0,012 0,201 True 1 1 1 1
Loricariichthys castaneus 15 9 5 11 0,057 0,183 True 2 1 2 2
Lycengraulis grossidens 24 7 5 8 0,033 0,256 True 3 1 2 3
Megaleporinus
) ) 11 3 3 10 0,043 0,19 True 2 1 1 2
conirostris
Metynnis lippincottianus 31 5 9 16 0,011 0,127 True 1 1 1 1
Metynnis maculatus 16 5 3 3 0,03 0,127 True 2 1 1 2
Microcambeva jucuensis 2 2 2 2 0,009 0,2 True 1 1 1 1
Moenkhausia vittata 5 1 1 5 0 0,223 True 1 1 1 1
Neoplecostomus sp. 5 5 2 4 0,066 0,097 True 2 1 2 2
Oligosarcus acutirostris 12 6 4 5 0,032 0,033 True 2 1 1 2
Oligosarcus argenteus 14 9 3 7 0,023 0,033 True 2 1 1 1
Pareiorhaphis scutula 5 5 3 3 0,043 0,001 False 2 1 1 3
Pareiorhaphis sp. 5 3 3 4 0,047 0,001 False 2 1 1 3
Parotocinclus
) 6 5 6 6 0,202 0,076 False 3 2 3 3
maculicauda
Pimelodella lateristriga 22 11 7 9 0,019 0 False 2 1 1 1
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Espécies de ) N° de ) Max. Dist. Min. Dist. . )
| Individuos . Drenagens | Localidades | o o Monofilia | gmyc | bgmyc | mptp | locmin
Elopomorpha+Otophysi Haplotipos intraespecifica | Interespecifica
Pimelodella sp. 5 2 2 4 0,008 0 False 1 1 1 1
Pimelodus maculatus 707 45 16 30 0,044 0,16 True 3 1 1 2
Pogonopoma
S 9 5 3 5 0,008 0,244 True 1 1 1 1
wertheimeri
Prochilodus argenteus 32 13 6 18 0,043 0 False 2 1 1 2
Prochilodus costatus 21 11 7 14 0,028 0 False 2 1 1 2
Prochilodus vimboides 12 6 4 7 0,009 0,067 True 1 1 1 1
Psalidodon fasciatus 16 7 5 13 0,271 0 False 4 3 3 4
Pseudauchenipterus
o 13 8 5 10 0,01 0,188 True 1 1 1 1
affinis
Pterygoplichthys
yaop Y 5 1 3 3 0 0,027 True 1 1 1 1
etentaculatus
Pterygoplichthys pardalis 25 2 7 10 0,008 0,027 True 1 1 1 1
Pygocentrus nattereri 101 16 17 28 0,022 0,013 True 3 1 1 1
Pygocentrus piraya 19 0,006 0,013 True 1 1 1 1
Rhamdia cf. quelen 9 4 0,041 0,002 False 2 1 1 2
Rhamdia jequitinhonha 1 1 1 0 0,031 Singleton 1 1 1 1
Rhamdia quelen 186 64 64 89 0,152 0 False 15 2 3 17
Salminus brasiliensis 106 24 29 40 0,089 0,269 True 2 1 3 2
Serrapinnus heterodon 21 14 3 10 0,025 0,197 True 3 1 1 3
Serrasalmus brandtii 41 7 11 24 0,007 0,048 True 1 1 1 1
Steindachneridion
2 2 2 2 0,006 0,16 True 1 1 1 1
doceanum
Trachelyopterus
) 26 4 6 11 0,022 0,188 True 2 1 1 2
striatulus
Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM 10



ra FEST

Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia

rede
RIO

DOCE

MAR

Espécies de ) N° de ) Max. Dist. Min. Dist. . .
| Individuos . Drenagens | Localidades | o o Monofilia | gmyc | bgmyc | mptp | locmin
Elopomorpha+Otophysi Haplotipos intraespecifica | Interespecifica
Trichomycterus aff.
3 2 1 2 0,003 0,002 False 1 1 1 1
alternatus
Trichomycterus aff. )
1 1 1 1 0 0 Singleton 1 1 1 1
auroguttatus
Trichomycterus aff.
i 5 4 3 3 0,062 0 False 2 1 1 2
immaculatus
Trichomycterus
13 7 5 9 0,093 0 False 5 2 2 5
alternatus
Trichomycterus cf.
T 2 2 1 2 0,034 0,01 False 2 1 1 2
brasiliensis
Trichomycterus
] 49 10 10 19 0,109 0 False 5 2 3 5
immaculatus
Trichomycterus
) 2 2 2 2 0,058 0,002 False 2 1 1 2
longibarbatus
Trichomycterus sp. 5 4 3 3 0,067 0 False 4 1 1 3
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Tabela 3: indice de estrutura genética (FST) por espécie, indice de endogamia (FIS) e indice de Garza-Williamson (G-W), indicando flutuagéio no tamanho efetivo populacional.

Especie FST ‘ FIS ‘ G-W Index (S.D.) FST ‘ FIS ‘ G-W Index (S.D.) FST ‘ FIS ’ G-W Index (S.D.)
Anol Ano2 Ano3

Astyanax lacustris 0,003 [ 0,699 0,261 (0,058) 0,001 0,593 0,172 (0,086) 0,056 0,691 0,238 (0,085)
Deuterodon intermedius 0,016 | 0,865 0,293 (0,107) -0,007 | 0,818 0,281 (0,171) 0,003 0,778 0,363 (0,028)
Geophagus brasiliensis 0,017 | 0,267 0,342 (0,058) 0,027 0,666 0,340 (0,140) 0,045 0,659 0,347 (0,077)
Hoplias malabaricus 0,172 | 0,627 0,385 (0,073) -0,063 | 0,804 0,265 (0,120) 0,301 0,392 0,229 (0,100)
Knodus moenkhausii 0,017 | 0,739 0,533 (0,132) 0,005 0,763 0,628 (0,086) -0,004 | 0,739 0,628 (0,047)
Pachyurus adspersus 0,010 | 0,736 0,701 (0,058) -0,058 | 0,908 0,580 (0,167) -0,003 | 0,850 0,596 (0,138)
Poecilia vivipara 0,158 | 0,419 0,498 (0,122) 0,120 0,205 0,621 (0,235) 0,158 0,465 0,483 (0,131)

Relatoério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM

*Valores em negrito séo significativos considerando o limite de p = 0,05
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Tabela 4: indices de diversidade genética de Astyanax lacustris em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e

Ano 3. O ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também s&o

especificados.

Astyanax lacustris

Ano Estacdes de N No médio de Amplitude tamanho dos Diversidade
coleta alelos (xSD) alelos génica (+SD)*
1 P1 13 4,83 (1,94) 14,83 (6,94) 0,536 (0,407)
1 P2 25 5,83 (1,94) 16,83 (7,75) 0,473 (0,326)
1 P3 29 6,50 (2,66) 21,16 (9,74) 0,531 (0,319)
1 P4 8 3,00 (1,09) 11,50 (6,95) 0,364 (0,261)
1 P5 29 5,66 (3,20) 18,16 (5,41) 0,289 (0,229)
1 P6 29 6,66 (2,33) 19,50 (6,97) 0,422 (0,299)
1 P7 28 7,33 (2,33) 19,66 (5,03) 0,245 (0,237)
1 P8 27 6,00 (2,00) 15,66 (5,16) 0,255 (0,243)
2 P1 2,50 (1,00) 8,25 (6,89) 0,722 (0,596)
2 P2 0 NA NA NA
2 P3 12 5,00 (2,55) 15,60 (8,47) 0,381 (0,285)
2 P4 0 NA NA NA
2 P5 NA NA NA
2 P6 19 5,50 (2,07) 16,16 (6,55) 0,481 (0,333)
2 P7 5 2,33 (0,516) 11,00 (13,66) 0,533 (0,433)
2 P8 21 5,50 (2,07) 17,33 (11,84) 0,485 (0,334)
3 P1 5 3,66 (1,03) 14,33 (8,50) 0,703 (0,483)
3 P2 17 4,83 (2,56) 14,17 (8,06) 0,114 (0,208)
3 P3 5 3,20 (1,30) 13,80 (9,09) 0,422 (0,304)
3 P4 10 4,20 (1,30) 15,00 (8,00) 0,294 (0,240)
3 P5 15 5,00 (1,87) 15,00 (6,28) 0,429 (0,307)
3 P6 30 6,20 (4,32) 17,40 (9,61) 0,187 (0,200)
3 P7 28 7,16 (3,86) 17,66 (12,42) 0,487 (0,311)
3 P8 2 NA NA NA

*Casos em que os valores ndo puderam ser estimados foram preenchidos com NA (N&o se aplica).

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM
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Tabela 5: indices de diversidade genética de Deuterodon intermedius em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e Ano 3. O

ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Deuterodon intermedius

Ano Estacdes de N No médio de alelos | Amplitude tamanho dos Diversidade

coleta (xSD) alelos génica (£SD)*

1 P1 4 3,28 (0,951) 16,57 (17,75) 0,702 (0,443)

1 P2 12 6,25 (2,71) 23,87 (18,88) 0,778 (0,451)

1 P3 30 9,37 (2,97) 26,75 (18,45) 0,676 (0,404)

1 P4 30 11,25 (3,80) 27,75 (16,64) 0,642 (0,410)

1 P5 0 NA NA NA

1 P6 0 NA NA NA

1 P7 26 10,0 (4,50) 26,87 (18,16) 0,662 (0,422)

1 P8 18 7,87 (2,64) 25,12 (18,68) 0,719 (0,454)

2 P1 0 NA NA NA

2 P2 1 NA NA NA

2 P3 25 9,87 (3,35) 23,50 (13,51) 0,716 (0,410)

2 P4 27 10,50 (4,59) 24,62 (16,91) 0,782 (0,481)

2 P5 0 NA NA NA

2 P6 NA NA NA

2 P7 3,75 (1,03) 17,00 (14,89) 0,680 (0,429)

2 P8 17 6,50 (3,81) 24,62 (16,37) 0,777 (0,484)

3 P1 0 NA NA NA

3 P2 29 8,87 (4,70) 23,00 (18,33) 0,671 (0,401)

3 P3 30 9,75 (4,92) 24,12 (16,01) 0,697 (0,399)

3 P4 34 9,75 (5,44) 23,37 (17,64) 0,690 (0,433)

3 P5 0 NA NA NA

3 P6 0 NA NA NA

3 P7 29 10,62 (4,06) 26,50 (15,65) 0,704 (0,442)

3 P8 0 NA NA NA

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM

*Casos em que os valores ndo puderam ser estimados foram preenchidos com NA (N&o se aplica).
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Tabela 6: indices de diversidade genética de Geophagus brasiliensis em cada ponto de coleta para 0 Ano 1, Ano 2 e Ano 3. O

ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sédo especificados.

Geophagus brasiliensis

Ano Estacbes N No médio de alelos Amplitude tamanho Diversidade génica
de coleta (xSD) dos alelos (xSD)*

1 P1 0 NA NA NA

1 P2 27 4,20 (2,17) 7,20 (2,86) 0,488 (0,373)
1 P3 26 5,00 (1,58) 10,40 (3,78) 0,413 (0,295)
1 P4 28 6,00 (3,24) 10,40 (5,08) 0,543 (0,402)
1 P5 26 5,00 (1,87) 8,00 (3,31) 0,453 (0,294)
1 P6 29 4,25 (1,50) 7,00 (2,82) 0,247 (0,176)
1 P7 26 4,80 (1,92) 7,20 (2,95) 0,449 (0,353)
1 P8 15 4,50 (2,38) 9,00 (3,65) 0,291 (0,234)
2 P1 0 NA NA NA

2 P2 31 5,00 (2,00) 7,80 (2,58) 0,432 (0,437)
2 P3 29 6,40 (2,70) 10,80 (3,56) 0,518 (0,326)
2 P4 29 6,60 (2,40) 9,40 (3,57) 0,506 (0,342)
2 P5 28 5,00 (1,87) 8,60 (3,50) 0,481 (0,308)
2 P6 29 4,40 (1,82) 7,20 (3,11) 0,320 (0,245)
2 P7 2 2,20 (0,44) 4,60 (2,70) 0,700 (0,535)
2 P8 3 2,00 (0,00) 4,50 (0,70) 0,177 (0,195)
3 P1 0 NA NA NA

3 P2 13 3,20 (0,84) 6,00 (1,41) 0,567 (0,381)
3 P3 28 5,40 (3,05) 10,40 (5,27) 0,544 (0,362)
3 P4 7 3,00 (1,41) 6,00 (3,74) 0,567 (0,395)
3 P5 30 4,80 (1,30) 8,00 (3,16) 0,494 (0,336)
3 P6 30 4,80 (2,38) 9,60 (6,19) 0,349 (0,261)
3 P7 22 5,00 (2,55) 7,80 (3,56) 0,521 (0,315)
3 P8 0 NA NA NA

*Casos em que os valores ndo puderam ser estimados foram preenchidos com NA (N&o se aplica).

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM
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Tabela 7: indices de diversidade genética de Knodus moenkhausii em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e Ano 3. O

ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Knodus moenkhausii

Ano Estacdes de N No médio de alelos Amplitude tamanho dos | Diversidade génica
coleta (xSD) alelos (xSD)*

1 P1 29 5,00 (1,85) 5,50 (2,39) 0,495 (0,315)
1 P2 27 4,11 (1,83) 4,33 (2,17) 0,528 (0,308)
1 P3 28 5,12 (2,16) 5,37 (2,87) 0,535 (0,335)
1 P4 29 4,33 (1,93) 5,11 (1,45) 0,465 (0,300)
1 P5 NA NA NA

1 P6 4 2,14 (0,38) 2,71 (1,38) 0,327 (0,235)
1 P7 25 4,12 (1,46) 4,75 (1,98) 0,531 (0,319)
1 P8 30 5,00 (2,00) 5,44 (2,55) 0,527 (0,316)
2 P1 14 3,66 (1,87) 4,22 (2,38) 0,742 (0,447)
2 P2 22 5,00 (2,06) 6,00 (2,64) 0,658 (0,383)
2 P3 30 5,44 (1,13) 5,44 (1,33) 0,612 (0,358)
2 P4 29 5,22 (0,97) 5,44 (1,33) 0,649 (0,376)
2 P5 28 4,89 (1,17) 5,33 (2,00) 0,618 (0,361)
2 P6 0 NA NA NA

2 P7 18 4,44 (1,59) 5,88 (2,97) 0,621 (0,356)
2 P8 20 4,55 (1,50) 5,11 (3,37) 0,631 (0,385)
3 P1 27 4,88 (1,96) 5,44 (2,74) 0,611 (0,395)
3 P2 30 5,44 (1,13) 5,89 (2,08) 0,694 (0,480)
3 P3 28 5,00 (1,65) 5,44 (1,94) 0,677 (0,471)
3 P4 25 4,44 (1,13) 5,44 (1,81) 0,584 (0,345)
3 P5 0 NA NA NA

3 P6 0 NA NA NA

3 P7 29 4,55 (1,59) 5,22 (1,98) 0,653 (0,378)
3 P8 30 4,44 (1,42) 5,55 (2,40) 0,605 (0,354)

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM

*Casos em que os valores ndo puderam ser estimados foram preenchidos com NA (N&o se aplica).
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Tabela 8: indices de diversidade genética de Pachyurus adspersus em cada ponto de coleta para 0 Ano 1, Ano 2 e Ano 3. O

ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Pachyurus adspersus

Ano Estacdes N No médio de alelos | Amplitude tamanho dos | Diversidade génica
de coleta (xSD) alelos (xSD)*

1 P1 26 5,33 (3,05) 5,66 (4,04) 0,200 (0,209)
1 P2 23 5,33 (3,05) 6,33 (5,13) 0,278 (0,224)
1 P3 25 5,00 (2,64) 6,66 (5,68) 0,155 (0,180)
1 P4 29 5,66 (3,21) 7,00 (4,35) 0,421 (0,431)
1 P5 24 5,66 (2,30) 7,33 (4,72) 0,184 (0,200)
1 P6 25 5,00 (3,00) 6,66 (5,03) 0,284 (0,227)
1 P7 24 5,00 (2,64) 6,33 (4,04) 0,598 (0,390)
1 P8 26 3,33 (1,15) 6,66 (4,16) 0,209 (0,215)
2 P1 25 5,00 (2,64) 5,66 (4,61) 0,545 (0,363)
2 P2 25 6,33 (3,78) 8,00 (5,56) 0,587 (0,426)
2 P3 29 6,33 (2,51) 8,00 (4,58) 0,469 (0,461)
2 P4 0 NA NA NA

2 P5 11 4,00 (1,73) 6,00 (4,00) 0,582 (0,435)
2 P6 1 NA NA NA

2 P7 1 NA NA NA

2 P8 11 3,33 (1,15) 6,66 (4,16) 0,311 (0,370)
3 P1 33 5,33 (2,88) 6,33 (4,04) 0,201 (0,209)
3 P2 29 5,00 (2,64) 7,66 (5,13) 0,235 (0,230)
3 P3 29 6,33 (3,78) 7,66 (5,13) 0,203 (0,211)
3 P4 30 4,66 (2,30) 7,00 (4,35) 0,373 (0,273)
3 P5 5 3,33 (1,15) 2,66 (0,57) 0,429 (0,331)
3 P6 0 NA NA NA

3 P7 NA NA NA

3 P8 29 5,66 (3,21) 7,66 (5,13) 0,210 (0,215)

*Casos em que os valores ndo puderam ser estimados foram preenchidos com NA (N&o se aplica).

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM
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Tabela 9: indices de diversidade genética de Hoplias malabaricus em cada ponto de coleta para o Ano 1, Ano 2 e Ano 3. O

ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Hoplias malabaricus

Ano Estacdes de N No médio de Amplitude tamanho dos Diversidade

coleta alelos (xSD) alelos génica (xSD)*

1 P1 0 NA NA NA

1 P2 3 2,33 (0,81) 2,00 (1,55) 0,373 (0,285)

1 P3 7 2,85 (1,07) 3,28 (2,06) 0,523 (0,372)

1 P4 0 NA NA NA

1 P5 16 3,57 (1,27) 4,71 (3,68) 0,419 (0,302)

1 P6 29 3,57 (1,27) 3,57 (2,44) 0,253 (0,209)

1 P7 6 3,00 (0,71) 4,00 (2,12) 0,606 (0,421)

1 P8 8 3,71 (1,49) 6,28 (1,89) 0,672 (0,422)

2 P1 1 NA NA NA

2 P2 0 NA NA NA

2 P3 4 2,66 (0,816) 4,16 (2,78) 0,690 (0,490)

2 P4 0 NA NA NA

2 P5 6 3,20 (1,30) 3,40 (2,60) 0,641 (0,440)

2 P6 6 2,75 (0,50) 3,25 (1,70) 0,646 (0,443)

2 P7 3 2,66 (0,58) 3,33 (0,58) 0,622 (0,475)

2 P8 0 NA NA NA

3 P1 0 NA NA NA

3 P2 1 NA NA NA

3 P3 1 NA NA NA

3 P4 1 NA NA NA

3 P5 3 2,20 (0,45) 1,80 (0,84) 0,466 (0,381)

3 P6 11 2,80 (1,09) 3,00 (1,87) 0,313 (0,285)

3 P7 0 NA NA NA

3 P8 NA NA NA

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM

*Casos em que os valores ndo puderam ser estimados foram preenchidos com NA (N&o se aplica).
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Tabela 10: indices de diversidade genética de Poecilia vivipara em cada ponto de coleta para 0 Ano 1, Ano 2 e Ano 3. O

ndmero de individuos genotipados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Poecilia vivipara

Ano Estacdes de N No médio de alelos Amplitude tamanho Diversidade
coleta (xSD) dos alelos génica (xSD)*
1 P1 0 NA NA NA
1 P2 0 NA NA NA
1 P3 0 NA NA NA
1 P4 0 NA NA NA
1 P5 10 2,25 (0,50) 1,75 (0,96) 0,314 (0,231)
1 P6 27 2,80 (0,84) 4,40 (3,43) 0,499 (0,317)
1 P7 27 2,80 (0,84) 4,40 (3,43) 0,443 (0,310)
1 P8 26 3,60 (1,52) 5,80 (4,20) 0,428 (0,282)
2 P1 0 NA NA NA
2 P2 29 3,60 (1,52) 4,60 (3,20) 0,479 (0,307)
2 P3 29 3,20 (1,64) 5,00 (3,80) 0,540 (0,359)
2 P4 29 5,00 (3,24) 5,60 (4,16) 0,505 (0,320)
2 P5 30 3,00 (1,41) 2,25 (1,25) 0,223 (0,192)
2 P6 16 3,00 (1,22) 4,00 (3,39) 0,513 (0,314)
2 P7 31 3,80 (2,38) 5,20 (3,56) 0,403 (0,289)
2 P8 1 NA NA NA
3 P1 3 2,00 (0,00) 2,33 (2,31) 0,240 (0,203)
3 P2 5 2,20 (0,44) 4,60 (2,70) 0,466 (0,329)
3 P3 24 3,40 (1,14) 5,20 (3,19) 0,461 (0,320)
3 P4 30 5,00 (3,31) 6,00 (5,05) 0,594 (0,364)
3 P5 28 3,40 (2,07) 3,40 (2,51) 0,254 (0,210)
3 P6 2 2,00 (0,00) 3,75 (3,77) 0,433 (0,357)
3 P7 30 3,60 (1,51) 5,20 (3,27) 0,492 (0,299)
3 P8 0 NA NA NA

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM

*Casos em que os valores ndo puderam ser estimados foram preenchidos com NA (N&o se aplica).
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Tabela 11: Comparacgé&o dos indices de diversidade genética de cinco espécies com amostragem no médio-alto e baixo rio

Doce. Também séo especificados os nimeros de individuos genotipados em cada uma das macrorregides para cada espécie.

Estacdes de

No médio de

Amplitude

Diversidade

Espécie N tamanho dos )
coleta alelos (xSD) génica (+SD)*
alelos
] Alto rio Doce 112 14,33 (8,57) 20,16 (12,75) 0,543 (0,498)
Astyanax lacustris _
Baixo rio Doce 401 19,00 (8,71) 25,16 (12,54) 0,470 (0,319)
o Alto rio Doce 77 8,60 (1,94) 12,40 (3,78) 0,533 (0,352)
Geophagus brasiliensis —
Baixo rio Doce 489 13,00 (6,04) 14,40 (6,02) 0,368 (0,391)
] ] Alto rio Doce 32 3,57 (1,39) 4,43 (2,22) 0,345 (0,294)
Hoplias malabaricus _
Baixo rio Doce 113 7,00 (2,64) 7,29 (2,50) 0,732 (0,605)
- Alto rio Doce 29 4,67 (1,94) 6,00 (2,96) 0,650 (0,414)
Knodus moenkhausii _
Baixo rio Doce 510 8,66 (2,74) 8,22 (2,64) 0,633 (0,399)
Alto rio Doce 66 7,00 (2,50) 7,25 (3,09) 0,743 (0,500)
Pachyurus adspersus _
Baixo rio Doce 462 8,67 (4,50) 8,67 (5,50) 0,392 (0,406)

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM
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Tabela 12: Parametros genéticos gerais de Astyanax lacustris nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes COI e Cytb em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para o Ano 2. O nimero

de individuos sequenciados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sédo especificados.

Astyanax lacustris

Gene Ano Estagbes No No Sitios Diversidade Diversidade Nucleotidica (S.D.) D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta | Individuos | Haplétipos Polimérficos Haplotipica (S.D.)
col 1 P1 14 4 2 0,3956 (0,1588) 0,000577 (0,000633) -0,95919 (0,2077) -0,85452 (0,075)
col 1 P2 27 6 21 0,5014 (0,1119) 0,002926 (0,001883) -2,22153 (0,002) 0,32452 (0,600)
Col 1 P3 30 5 21 0,5563 (0,0863) 0,002811 (0,001818) -2,19280 (0,002) 1,29512 (0,774)
Col 1 P4 8 3 2 0,4643 (0,2000) 0,000709 (0,000762) -1,31009 (0,106) -0,99899 (0,06)
Col 1 P5 30 6 7 0,4552 (0,1062) 0,001083 (0,000909) -1,67839 (0,02) -2,48943 (0,02)
Col 1 P6 30 8 29 0,5908 (0,0998) 0,004686 (0,002757) -1,97758 (0,008) 0,40435 (0,700)
col 1 P7 28 4 21 0,3730 (0,1065) 0,002552 (0,001690) -2,36603 (0,001) 1,97621 (0,856)
Col 1 P8 28 5 5 0,3280 (0,1122) 0,000600 (0,000626) -1,86266 (0,008) -3,06013 (0,004)
COl 2 P1 3 5 0,8333 (0,2224) 0,004019 (0,003170) 0,37186 (0,731) 0,64603 (0,562)
COl 2 P2 NA NA NA NA NA NA
Col 2 P3 16 2 1 0,4000 (0,1135) 0,000567 (0,000621) 0,64998 (0,830) 0,87172 (0,518)
COl 2 P4 0 NA NA NA NA NA NA
COl 2 P5 0,8000 (0,1640) 0,001418 (0,001320) 0,24314 (0,717) -0,47542 (0,194)
col 2 P6 23 4 4 0,3202 (0,1211) 0,000605 (0,000634) -1,67904 (0,025) -1,79546 (0,038)
Col 2 P7 9 21 0,5556 (0,1653) 0,007092 (0,004316) -1,74022 (0,021) 4,46838 (0,975)
COl 2 P8 26 12 35 0,7538 (0,0900) 0,009082 (0,004952) -1,13201 (0,124) -0,52037 (0,433)
CYTB 1 P1 13 6 26 0,7179 (0,1279) 0,006996 (0,004050) -1,52839 (0,055) 1,52552 (0,774)
CYTB 1 P2 27 9 14 0,6895 (0,0961) 0,002678 (0,001778) -1,73148 (0,027) -2,88999 (0,043)
CYTB 1 P3 29 10 44 0,5320 (0,1133) 0,004563 (0,002661) -2,55074 (0,0001) -0,93325 (0,355)
CYTB 1 P4 8 2 1 0,2500 (0,1802) 0,000323 (0,000458) -1,05482 (0,215) -0,18197 (0,204)
CYTB 1 P5 30 21 6 0,9609 (0,0218) 0,001246 (0,001007) -1,23366 (0,101) -2,11162 (0,068)
CYTB 1 P6 30 24 14 0,9770 (0,0172) 0,001900 (0,001318) -1,94995 (0,010) -3,47533 (0,017)

Relatoério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM
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Astyanax lacustris
Gene Ano Estagbes _NO No- -Sl'tiOS. Divers.idade Diversidade Nucleotidica (S.D.) D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta | Individuos | Hapl6tipos Polimorficos Haplotipica (S.D.)

CYTB 1 P7 28 23 12 0,9788 (0,0183) 0,001858 (0,001299) -1,76920 (0,019) -6,48408 (0,0002)
CYTB 1 P8 29 27 28 0,9951 (0,0106) 0,004830 (0,002897) -2,11727 (0,004) -0,81302 (0,372)
CYTB 2 P1 2 1 1,0000 (0,5000) 0,000880 (0,001244) NA NA
CYTB 2 P2 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 2 P3 16 11 15 0,9083 (0,0633) 0,001841 (0,001215) -2,10476 (0,004) -7,29465 (0,0001)
CYTB 2 P4 NA NA NA NA NA NA
CYTB 2 P5 2 1 0,5000 (0,2652) 0,000440 (0,000546) -0,61237 (0,380) 0,17185 (0,337)
CYTB 2 P6 22 11 15 0,7143 (0,1080) 0,001273 (0,000898) -2,33864 (0,0005) -7,59503 (<0,0001)
CYTB 2 P7 5 4 33 0,9000 (0,1610) 0,011961 (0,007597) -1,05954 (0,121) 2,11274 (0,780)
CYTB 2 P8 26 15 46 0,8800 (0,0577) 0,004894 (0,002706) -2,05116 (0,007) -3,63070 (0,068)

*Valores em negrito séo significativos considerando o limite de p = 0,05
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Tabela 13: Parametros genéticos gerais de Deuterodon intermedius nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes COI e Cytb em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para o Ano 2. O

numero de individuos sequenciados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Deuterodon intermedius

Gene Ano Estacdes No No Sitios Diversidade Diversidade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta | Individuos | Haplétipos | Polimérficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)

COl 1 P1 0 NA NA NA NA NA NA

col 1 P2 12 7 23 0,8333 (0,1002) 0,007988 (0,004718) -1,61101 (0,044) -0,09796 (0,465)

Col 1 P3 30 13 22 0,8184 (0,0614) 0,006075 (0,003516) -1,18209 (0,116) -3,11667 (0,085)

Col 1 P4 29 10 24 0,7438 (0,0759) 0,006841 (0,003900) -1,14406 (0,127) -0,34352 (0,466)

COl 1 P5 0 NA NA NA NA NA NA

COl 1 P6 0 NA NA NA NA NA NA

col 1 P7 27 10 24 0,8291 (0,0562) 0,009462 (0,005207) -0,28077 (0,437) 0,62689 (0,642)

Col 1 P8 18 9 23 0,8693 (0,0610) 0,009368 (0,005267) -0,59020 (0,304) -0,01279 (0,518)

COl 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA

COl 2 P2 1 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P3 30 14 32 0,8759 (0,0495) 0,012843 (0,006844) -0,12676 (0,500) -0,53345 (0,437)

COl 2 P4 28 14 28 0,8439 (0,0650) 0,012107 (0,006501) 0,07789 (0,598) -1,07718 (0,350)

COl 2 P5 0 NA NA NA NA NA NA

COl 2 P6 NA NA NA NA NA NA

col 2 P7 4 18 0,9000 (0,1610) 0,013839 (0,009034) -0,20459 (0,485) 1,31990 (0,673)

COl 2 P8 19 11 28 0,9006 (0,0489) 0,012293 (0,006716) -0,27067 (0,433) -0,55726 (0,412)
CYTB 1 P1 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P2 11 6 35 0,7273 (0,1444) 0,012496 (0,007122) -1,66973 (0,033) 1,86358 (0,812)
CYTB 1 P3 29 10 29 0,6552 (0,0982) 0,006003 (0,003438) -1,65721 (0,030) -0,47027 (0,445)
CYTB 1 P4 27 10 39 0,6496 (0,1029) 0,009034 (0,004858) -1,02730 (0,152) 1,59030 (0,773)
CYTB 1 P5 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P6 0 NA NA NA NA NA NA
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Deuterodon intermedius
Gene Ano Estacdes -No No. .Sl'tiOS. Divers.idade Divers.idade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta | Individuos | Haplétipos | Polimorficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)

CYTB 1 P7 26 8 43 0,8092 (0,0571) 0,014312 (0,007507) -0,24269 (0,454) 5,40379 (0,968)

CYTB 1 P8 18 8 55 0,7516 (0,1031) 0,012975 (0,006878) -0,97397 (0,168) 3,79307 (0,935)

CYTB 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA

CYTB 2 P2 1 1 0 NA NA NA NA

CYTB 2 P3 29 18 77 0,9532 (0,0211) 0,015298 (0,007792) -0,43037 (0,373) -0,06583 (0,514)

CYTB 2 P4 28 27 98 0,9974 (0,0104) 0,017430 (0,008847) -0,80236 (0,220) | -10,67660 (0,001)

CYTB 2 P5 NA NA NA NA NA NA

CYTB 2 P6 NA NA NA NA NA NA

CYTB 2 P7 5 29 1,0000 (0,1265) 0,010378 (0,006637) -1,13302 (0,080) -0,12265 (0,290)

CYTB 2 P8 18 17 77 0,9935 (0,0210) 0,016728 (0,008694) -0,62798 (0,288) -4,10053 (0,040)
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Tabela 14: Parametros genéticos gerais de Geophagus brasiliensis nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes COI e Cyth em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para 0 Ano 2. O

numero de individuos sequenciados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Geophagus brasiliensis

Gene Ano Estacdes de No No Sitios Diversidade Diversidade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
Coleta Individuos | Haplétipos | Polimoérficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)
COl 1 P1 0 NA NA NA NA NA NA
COl 1 P2 28 2 1 0,0714 (0,0652) 0,000101 (0,000231) -1,15142 (0,135) -1,15451 (0,060)
COl 1 P3 26 6 40 0,5969 (0,0975) 0,009383 (0,005098) -1,38424 (0,064) 5,17504 (0,965)
COl 1 P4 29 7 42 0,7808 (0,0582) 0,005441 (0,003133) -2,37727 (0,0004) 1,70498 (0,803)
COl 1 P5 28 3 5 0,2619 (0,1022) 0,001043 (0,000887) -1,18206 (0,120) 0,82655 (0,661)
CoOl 1 P6 30 2 1 0,0667 (0,0613) 0,000094 (0,000222) -1,14700 (0,133) -1,21145 (0,054)
CoOl 1 P7 30 2 1 0,0667 (0,0613) 0,000094 (0,000222) -1,14700 (0,137) -1,21145 (0,052)
COl 1 P8 21 3 37 0,4000 (0,1144) 0,019855 (0,010357) 1,44050 (0,950) 17,16043 (1,000)
COol 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA
COl 2 P2 30 6 41 0,4138 (0,1109) 0,007758 (0,004272) -1,73372 (0,020) 4,61381 (0,952)
col 2 P3 29 4 40 0,6675 (0,0673) 0,011866 (0,006295) -0,65347 (0,280) 11,53169 (0,999)
COol 2 P4 29 5 39 0,6527 (0,0783) 0,010723 (0,005735) -0,87535 (0,197) 8,41194 (0,991)
COol 2 P5 28 4 4 0,3730 (0,1065) 0,001250 (0,001004) -0,36729 (0,396) 0,03899 (0,482)
COl 2 P6 29 2 36 0,0690 (0,0632) 0,003512 (0,002173) -2,68454 (<0,00001) 7,23953 (0,992)
COl 2 P7 21 1 NA NA NA NA
COol 2 P8 4 1 NA NA NA NA
CYTB 1 P1 NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P2 29 4 15 0,2586 (0,1042) 0,001072 (0,000781) -2,30691 (0,0005) 0,88475 (0,713)
CYTB 1 P3 27 9 96 0,6866 (0,0952) 0,014432 (0,007389) -1,31801 (0,076) 7,65095 (0,990)
CYTB 1 P4 30 9 85 0,6713 (0,0916) 0,007276 (0,003882) -2,43763 (0,0002) 4,19334 (0,938)
CYTB 1 P5 28 6 18 0,4365 (0,1129) 0,003052 (0,001799) -0,98554 (0,170) 4,49413 (0,957)
CYTB 1 P6 30 2 1 0,3701 (0,0841) 0,000464 (0,000509) 0,72675 (0,844) 1,07985 (0,562)
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Geophagus brasiliensis
Gene Ano Estacdes de .No No. .Sitios. Divers.idade Divers.idade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
Coleta Individuos | Haplétipos | Polimorficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)

CYTB 1 P7 30 4 3 0,3034 (0,1041) 0,000280 (0,000326) -1,36029 (0,064) -2,24295 (0,021)
CYTB 1 P8 20 4 74 0,4895 (0,1167) 0,028654 (0,014612) 1,60830 (0,967) 21,65217 (1,000)
CYTB 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 2 P2 30 10 95 0,6414 (0,0995) 0,012797 (0,006559) -1,49432 (0,044) 6,20024 (0,972)
CYTB 2 P3 29 9 96 0,7857 (0,0602) 0,019421 (0,009808) -0,36180 (0,410) 11,38231 (0,998)
CYTB 2 P4 29 8 90 0,7537 (0,0648) 0,015755 (0,008015) -0,82857 (0,213) 11,01082 (0,997)
CYTB 2 P5 28 9 19 0,6296 (0,1022) 0,003365 (0,001941) -0,75294 (0,251) 0,01062 (0,540)
CYTB 2 P6 29 3 84 0,3054 (0,1006) 0,005479 (0,002981) -2,70687 (<0,00001) 11,27912 (0,998)
CYTB 2 P7 1 NA NA NA NA
CYTB 2 P8 4 1 NA NA NA NA
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Tabela 15: Parametros genéticos gerais de Knodus moenkhausii nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes COI e Cytb em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para o Ano 2. O

numero de individuos sequenciados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Knodus moenkhausii

Estacdes de No No Sitios Diversidade Diversidade D de Tajima
Gene Ano . ) . . ) ) Fs de Fu (p)
Coleta Individuos | Haplétipos | Polimérficos | Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.) (p)

-1,85514

Col 1 P1 25 3 5 0,1567 (0,0957) 0,000658 (0,000663) 0.010) -0,19003 (0,343)
-2,09654

Col 1 P2 18 4 7 0,3137 (0,1376) 0,001911 (0,001632) 0,57109 (0,596)

(0,004)

-1,51284

Col 1 P3 20 3 2 0,1947 (0,1145) 0,000671 (0,000970) 0.041) -0,02545 (0,226)

Col 1 P4 28 1 0 NA NA NA NA

Col 1 P5 NA NA NA NA NA NA

Col 1 P6 1 0 NA NA NA NA
-1,90117

Col 1 P7 30 3 4 0,1310 (0,0821) 0,000425 (0,000537) -1,14218 (0,153)

(0,004)

-1,80126

Col 1 P8 26 6 8 0,3538 (0,1194) 0,001451 (0,001164) 0.019) -1,07915 (0,220)
-1,23716

Col 2 P1 7 2 2 0,2857 (0,1964) 0,000808 (0,000844) 0122) 0,85642 (0,600)
-1,49719

Col 2 P2 23 4 4 0,3202 (0,1211) 0,000704 (0,000695) 0.057) -1,44517 (0,053)
-1,80933

Col 2 P3 32 5 11 0,3831 (0,1027) 0,001566 (0,001169) 0.017) -0,29113 (0,430)
-1,07006

Col 2 P4 30 7 8 0,6897 (0,0806) 0,001850 (0,001322) 0.152) -1,80888 (0,126)

Col 2 P5 28 2 2 0,3889 (0,0841) 0,001100 (0,000920) 1,07399 (0,864) 2,59380 (0,876)

Relatoério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM

27



ra FEST

rede
RIO

Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia M'\R
Knodus moenkhausii
Estacdes de No No Sitios Diversidade Diversidade D de Tajima
Gene Ano . - o o o Fs de Fu (p)
Coleta Individuos | Hapldtipos | Polimoérficos | Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.) (p)
COl P6 0 NA NA NA NA NA NA
COl P7 18 2 2 0,4248 (0,0993) 0,001202 (0,000998) 1,12564 (0,863) 2,42347 (0,860)
-1,48310
CaOl 2 P8 22 7 8 0,5411 (0,1253) 0,001586 (0,001198) -2,91502 (0,013)
(0,060)
-1,72331
CYTB 1 P1 20 2 3 0,1000 (0,0880) 0,000367 (0,000445) (0.020) 0,54390 (0,395)
CYTB 1 P2 8 1 0 NA NA NA NA
-1,37073
CYTB 1 P3 12 3 6 0,3182 (0,1637) 0,3182 (0,1637) 1,19717 (0,766)
(0,097)
-1,16439
CYTB 1 P4 20 2 1 0,1000 (0,0880) 0,000178 (0,000353) (0.137) -0,87930 (0,080)
CYTB 1 P5 NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P6 NA NA NA NA NA NA
-1,60974
CYTB 1 P7 9 2 4 0,2222 (0,1662) 0,001120 (0,000973) (0,035) 1,84369 (0,779)
-0,97256
CYTB 1 P8 5 2 2 0,4000 (0,2373) 0,001695 (0,001688) 0.103) 1,04042 (0,626)
-1,19267
CYTB 2 P1 5 3 10 0,7000 (0,2184) 0,003439 (0,002412) (0,045) 1,87180 (0,817)
-1,46677
CYTB 2 P2 23 13 36 0,8498 (0,0713) 0,005115 (0,002824) (0.054) -2,12929 (0,186)
-2,29262
CYTB 2 P3 32 17 56 0,8669 (0,0467) 0,004563 (0,002516) (0,001) -4,56451 (0,046)
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Knodus moenkhausii
Estacdes de No No Sitios Diversidade Diversidade D de Tajima
Gene Ano . - o o o Fs de Fu (p)
Coleta Individuos | Hapldtipos | Polimoérficos | Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.) (p)

-2,01469

CYTB 2 P4 28 17 50 0,8889 (0,0508) 0,005100 (0,002793) 0,007) -4,84698 (0,032)
-1,67225

CYTB 2 P5 27 15 30 0,8547 (0,0612) 0,003655 (0,002083) 0.027) -4,98515 (0,019)

CYTB P6 0 NA NA NA NA NA NA

CYTB P7 18 6 7 0,6667 (0,1055) 0,002136 (0,001352) 0,74785 (0,793) 0,13638 (0,560)
-2,09976

CYTB 2 P8 17 9 29 0,8456 (0,0699) 0,003566 (0,002088) (0,005) -1,20485 (0,265)
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Tabela 16: Parametros genéticos gerais de Pachyurus adspersus nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes COI e Cytb em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para 0 Ano 2. O

numero de individuos sequenciados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Pachyurus adspersus

Gene Ano Estacdes No No Sitios Diversidade Diversidade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta Individuos | Haplétipos | Polimérficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)

COl 1 P1 29 2 2 0,0690 (0,0632) 0,000195 (0,000328) -1,50906 (0,040) -0,36471 (0,161)

COl 1 P2 28 1 0 NA NA NA NA

Col 1 P3 30 2 3 0,0667 (0,0613) 0,000282 (0,000401) -1,73178 (0,015) 0,13503 (0,265)

COl 1 P4 30 1 0 NA NA NA NA

COl 1 P5 30 1 0 NA NA NA NA

COl 1 P6 30 2 2 0,0667 (0,0613) 0,000188 (0,000321) -1,50738 (0,040) -0,39563 (0,146)

COl 1 P7 30 1 0 NA NA NA NA

Col 1 P8 30 2 1 0,0667 (0,0613) 0,000094 (0,000222) -1,14700 (0,135) -1,21145 (0,054)

COl 2 P1 32 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P2 30 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P3 32 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P4 0 NA NA NA NA NA NA

COl 2 P5 13 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P6 1 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P7 1 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P8 18 1 0 NA NA NA NA
CYTB 1 P1 29 3 2 0,3941 (0,0937) 0,000425 (0,000449) -0,40803 (0,328) -0,34603 (0,311)
CYTB 1 P2 28 3 2 0,5000 (0,0699) 0,000545 (0,000524) 0,04015 (0,638) 0,10934 (0,443)
CYTB 1 P3 30 2 1 0,3701 (0,0841) 0,000385 (0,000422) 0,72675 (0,844) 1,07985 (0,564)
CYTB 1 P4 29 3 2 0,3941 (0,0937) 0,000425 (0,000449) -0,40803 (0,336) -0,34603 (0,304)
CYTB 1 P5 28 4 3 0,3730 (0,1065) 0,000479 (0,000483) -0,96715 (0,120) -0,14255 (0,348)
CYTB 1 P6 29 2 1 0,0690 (0,0632) 0,000072 (0,000167) -1,14923 (0,130) -1,18346 (0,057)
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Pachyurus adspersus
Gene Ano Estacbes .No No. .Sl'tiOS. Divers.idade Divers.idade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta Individuos | Haplétipos | Polimoérficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)

CYTB 1 P7 30 6 6 0,5586 (0,0877) 0,000727 (0,000629) -1,53686 (0,044) -2,77674 (0,012)

CYTB 1 P8 29 5 3 0,5542 (0,0805) 0,000672 (0,000598) -0,36888 (0,385) -0,65854 (0,274)

CYTB 2 P1 21 2 1 0,3810 (0,1005) 0,000424 (0,000466) 0,65593 (0,841) 0,94374 (0,541)

CYTB 2 P2 30 3 2 0,4805 (0,0726) 0,000586 (0,000560) 0,08763 (0,627) 0,16514 (0,454)

CYTB 2 P3 33 5 5 0,4811 (0,0891) 0,000653 (0,000599) -1,39415 (0,065) -1,95001 (0,053)

CYTB 2 P4 0 NA NA NA NA NA NA

CYTB 2 P5 13 5 4 0,5385 (0,1611) 0,000827 (0,000734) -1,43714 (0,090) -2,53494 (0,004)

CYTB 2 P6 1 1 0 NA NA NA NA

CYTB 2 P7 1 1 0 NA NA NA NA

CYTB 2 P8 18 2 1 0,1111 (0,0964) 0,000124 (0,000235) -1,16467 (0,149) -0,79427 (0,091)
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Tabela 17: Parametros genéticos gerais de Hoplias malabaricus nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes COI e Cytb em cada ponto de coleta para o0 Ano 1 e para 0 Ano 2. O

numero de individuos sequenciados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também séo especificados.

Hoplias malabaricus

Gene Ano Estacdes de No No Sitios Diversidade Diversidade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
Coleta Individuos Haplétipos Polimérficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)

COl 1 P1 0 NA NA NA NA NA NA

col 1 P2 3 2 0,6667 (0,3143) 0,002825 (0,002663) NA NA

COl 1 P3 10 3 0,3778 (0,1813) 0,001412 (0,001170) -1,74110 (0,015) 0,47727 (0,568)

COl 1 P4 0 NA NA NA NA NA NA

COl 1 P5 17 3 2 0,2279 (0,1295) 0,000332 (0,000452) -1,50358 (0,055) -1,68032 (0,013)

col 1 P6 30 7 0,5655 (0,0736) 0,002425 (0,001626) -0,13692 (0,490) 0,79829 (0,690)

COl 1 P7 11 6 0,6182 (0,1643) 0,001541 (0,001232) -1,85059 (0,012) -1,84413 (0,034)

COl 1 P8 8 14 0,7857 (0,1508) 0,006434 (0,004170) -1,79124 (0,008) 1,34381 (0,760)

COol 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA

COl 2 P2 0 NA NA NA NA NA NA

COl 2 P3 5 1 0 NA NA NA NA

COol 2 P4 0 NA NA NA NA NA NA

COol 2 P5 8 1 0 NA NA NA NA

col 2 P6 11 2 3 0,3273 (0,1533) 0,001389 (0,001145) -0,14180 (0,413) 2,26201 (0,840)

COl 2 P7 8 3 4 0,6786 (0,1220) 0,001819 (0,001445) -0,72673 (0,290) 0,67071 (0,601)

COol 2 P8 2 1 0 NA NA NA NA
CYTB 1 P1 NA NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P2 NA NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P3 NA NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P4 NA NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P5 NA NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P6 NA NA NA NA NA NA NA
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Hoplias malabaricus
Estacdes de No No Sitios Diversidade Diversidade
Gene Ano ) ] ] ) ) ] D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
Coleta Individuos Haplétipos Polimorficos Haplotipica (S.D.) Nucleotidica (S.D.)
CYTB 1 P7 NA NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P8 NA NA NA NA NA NA NA
CYTB 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 2 P2 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 2 P3 5 4 5 0,9000 (0,1610) 0,001753 (0,001376) -1,12397 (0,066) -1,01160 (0,115)
CYTB 2 P4 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 2 P5 8 5 7 0,8571 (0,1083) 0,002285 (0,001553) -0,16319 (0,461) -0,58060 (0,284)
CYTB 2 P6 11 5 11 0,7091 (0,1366) 0,002263 (0,001480) -1,34484 (0,094) 0,20081 (0,530)
CYTB 2 P7 8 4 0,6429 (0,1841) 0,001972 (0,001378) -1,72322 (0,015) 0,39513 (0,574)
CYTB 2 P8 2 1 NA NA NA NA
*Valores em negrito séo significativos considerando o limite de p = 0,05
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Tabela 18: Parametros genéticos gerais de Poecilia vivipara nos pontos de coleta amostrados, baseados nos genes COIl e Cytb em cada ponto de coleta para o Ano 1 e para o Ano 2. O nimero de

individuos sequenciados em cada um dos pontos de coleta, em cada ano, também sédo especificados.

Poecilia vivipara

) Diversidade ) )
Gene Ano Estagbes _NO NO_ .SI'tIOS. Haplotipica D|vers.|dade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta | Individuos | Haplétipos Polimorficos (S.D) Nucleotidica (S.D.)

COl 1 P1 0 NA NA NA NA NA NA

Col 1 P2 30 4 0,6552 (0,0531) 0,004413 (0,002619) 2,26946 (0,990) 4,36278 (0,956)
Col 1 P3 30 5 8 0,6713 (0,0616) 0,003935 (0,002381) 1,15361 (0,880) 2,50915 (0,876)
Col 1 P4 30 7 10 0,5816 (0,0962) 0,003202 (0,002013) -0,32312 (0,420) -0,05431 (0,524)
Col 1 P5 30 3 4 0,2460 (0,0978) 0,000864 (0,000783) -1,01258 (0,177) 0,47172 (0,552)
Col 1 P6 30 3 0,2966 (0,0989) 0,001120 (0,000929) -1,35927 (0,074) 1,04537 (0,702)
Col 1 P7 30 4 4 0,3563 (0,1062) 0,001088 (0,000911) -0,60921 (0,308) -0,22225 (0,420)
Col 1 P8 12 5 3 0,5758 (0,1634) 0,001049 (0,000937) -0,82879 (0,245) 0,10495 (0,420)
COl 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA

Col 2 P2 30 4 8 0,4437 (0,0999) 0,002839 (0,001831) -0,01875 (0,537) 2,45799 (0,884)
COl 2 P3 30 4 7 0,6598 (0,0502) 0,004429 (0,002628) 2,28099 (0,990) 4,37402 (0,960)
COl 2 P4 30 5 8 0,5356 (0,0970) 0,002754 (0,001788) -0,10866 (0,501) 1,23932 (0,757)
Col 2 P5 30 2 2 0,0667 (0,0613) 0,000189 (0,000322) -1,50738 (0,036) -0,39563 (0,156)
COl 2 P6 16 1 0 NA NA NA NA

COl 2 P7 32 4 6 0,5343 (0,0870) 0,002564 (0,001687) 0,60833 (0,760) 2,19696 (0,872)
COl 2 P8 1 0 NA NA NA NA
CYTB 1 P1 0 NA NA NA NA NA NA
CYTB 1 P2 30 6 22 0,7333 (0,0527) 0,006892 (0,003687) 1,20202 (0,916) 6,69785 (0,980)
CYTB 1 P3 30 7 28 0,7195 (0,0648) 0,007571 (0,004019) 0,56758 (0,757) 5,88264 (0,967)
CYTB 1 P4 30 12 32 0,7356 (0,0804) 0,005938 (0,003219) -0,75084 (0,245) 0,00825 (0,540)
CYTB 1 P5 30 4 19 0,2506 (0,1017) 0,002703 (0,001622) -1,35411 (0,069) 4,03062 (0,952)
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Poecilia vivipara
Diversidade
Gene Ano Estagbes _NO No. .Sl'tiOS. Haplotipica Divers.idade D de Tajima (p) Fs de Fu (p)
de Coleta | Individuos | Haplétipos Polimorficos (S.D) Nucleotidica (S.D.)

CYTB 1 P6 30 5 18 0,3586 (0,1078) 0,002884 (0,001712) -1,08124 (0,139) 2,97845 (0,905)

CYTB 1 P7 30 17 0,6276 (0,0942) 0,003682 (0,002109) -0,25046 (0,455) 1,91654 (0,812)

CYTB 1 P8 12 2 5 0,1667 (0,1343) 0,000771 (0,000663) -1,83094 (0,017) 1,99917 (0,801)

CYTB 2 P1 0 NA NA NA NA NA NA

CYTB 2 P2 30 13 33 0,8253 (0,0621) 0,006138 (0,003301) -0,58187 (0,314) -0,30802 (0,477)

CYTB 2 P3 30 15 34 0,9034 (0,0333) 0,008377 (0,004398) 0,41086 (0,719) -0,36076 (0,479)

CYTB 2 P4 30 11 34 0,7678 (0,0740) 0,005707 (0,003090) -0,88213 (0,201) 0,74459 (0,660)

CYTB 2 P5 30 7 20 0,3655 (0,1124) 0,001383 (0,000943) -2,39591 (0,0006) | -1,19886 (0,257)

CYTB 2 P6 16 5 8 0,4500 (0,1507) 0,000972 (0,000750) -1,94783 (0,011) -1,16591 (0,140)

CYTB 2 P7 32 12 22 0,7419 (0,0793) 0,005191 (0,002830) 0,28923 (0,664) -0,08077 (0,523)

CYTB 2 P8 1 1 0 NA NA NA NA

Relatoério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM

*Valores em negrito séo significativos considerando o limite de p = 0,05

35



Figura 1: Delimitag8o das espécies/linhagens de Euteleostei coletadas na bacia do rio Doce utilizando sequéncias do gene COI (DNA Barcode). Cores iguais representam a mesma
espécie/linhagem.

mptp locmin bgmyc gmyc

Geophagus brasiliensis (1) Feia Lagoon
Geophagus brasiliensis (2) Feia Lagoon
Geophagus brasiliensis (1) Jose Pedro
Geophagus brasiliensis (5) Doce,Jose Pedro
Geophagus brasiliensis (1) Jose Pedro
Geophagus brasiliensis (1) Jose Pedro
Geophagus brasiliensis (6) Jose Pedro,Doce
gauppagus I;::@}gens.is Egg E”FEI-_VE'"“
eophagus brasiliensis (2) Feia Lagoon
Ge%hagus brasiliensis (1) Santo Antonia
Geophagus brasiliensis (1) Santo Antonio
Geophagus brasiliensis (2) Doce,Casca
Geophagus brasiliensis (1) Santana
Geophagus brasiliensis (5) Paraiba do Sul
Geophagus brasiliensis (1) Jacui
Geophagus brasiliensis (8) Paquequer Barra Grande Jacui
Geophagus brasiliensis (1) Pogo da jaqueira.
Geophagus brasiliensis (1) Paraiba do Sul
Geophagus brasiliensis (10} Capibaribe Jaguaribe,Paraiba
Geophagus brasiliensis (57) Vacaria,Piabanha,Rodrige de Freitas lagoon,Ribeirao dos Prates,Ribeirae Sao Jodo,Bananal Pardo,Seco,Jaguaribe,Sao Francisco,Paraiba,Capibaribe, Contas Bala de Guanabara Formoso
gauppagus g::n}nenss tg; :;m Tin
;eophagus iliensis ( 0s, Tibagi
Geophagus brasiliensis (1) Apertados
Geophagus brasiliensis (1) Guaraguacu
Geophagus brasiliensis (4) Mogi-Guacu Muzambinho
Geophagus brasiliensis (2) Pampa,Alcobaca
Geophagus brasiliensis (1) Doce
Geophagus brasiliensis (1) Doce
Geophagus brasiliensis (1) Doce
Geophagus brasiliensis (1) Pampa
Geophagus brasiliensis (3) Pampa,
Geophagus brasiliensis (1) Alcobaca
Geophagus brasiliensis (5) Doce
Cichla kelberi (1) Corrente Grande
Cichla kelberi (15) Doce,Corrego do Bugre,Parana
Cichla manoculus (1) Doce
Cichla kelberi (1) Tocanting
Cichla kelberi (1] Tocantins
Cichla monoculus {1) Paranapanema
— Cichla monoculus (1) Paranapanema
Cichla monoculus (1) Paranapanema
Cichla monoculus {1) Paranapanema
Cichla monoculus (1) Paranapanema
Cichla kelberi (1) Tocanting
Cichla kelberi (1) Tocanting
Astronotus ocellatus (1) Madeira
Astronotus ocellatus (1) Madeira
Astronotus ocellatus (1) Solimoes
Astronotus ocellatus (8) Solimoes, Napo (PE) Ucayali (PE)
Astronotus ocellatus (3) Jurua
A ocellatus (1) Negro
Astronolus ocellatus (2) Negro
Astronotus ocellatus (1) Negro
Astronotus ocellatus (1) Araguari
Astronotus ocellatus (6) Doce,Amazonas, Araguari
gAequidens sp. (1) Doce
‘Aequidens sp. (12) Doce

EAushalnhems ipatinguensis (1) Santo Antonio

Australoneros ipatinguensis (1) Doce
Australoheros ipatinguensis (6] Doce,Santo Antonio
0s (1) Doc
EAusnaInheros facetus (3) Rojas (AR)
Australoheros facetus (8] Laguna La Salada (AR), Tapalgue stream [AR)
ros facetus (
Oreuchlumls niloticus (2 Nlle (EGJ.LaIke Nasser (EG)
QOreochromis niloticus (1] Nlle (EG
Oreochromis niloticus (2) Nlle (EG),Lalke Nasser (EG)
Oreochromis niloticus (2) Nile (EG),Lalke Nasser (EG)
Oreochromis niloticus (1) Lake Manzala (EG)
Qreochromis niloticus (4) Lake Manzala (EG),Nile (EG)
Oreochromis niloticus (1) Nile (EG)
Oreochromis niloticus (38) Pampa,Mile (EG},Volta (GH),Lake Manzala (EG),Nlle (EG),Lalke Nasser (EG) Kanyabali Lake (KE),Nyando [KE)
Oreochromis niloticus (1) Nile (EG)
Oreochramis niloficus (4) Nile [EGJ Nlle (EG),Lalke Nasser (EG)
Oreochromis niloticus (1] Nile (EG)
Oreochromis niloticus (1) Nlle (EG)
Oreochromis niloticus (2) Volta (GH)
Oreochramis niloticus (2) Congo (CD)
Oreochromis niloticus (1) Benue (NG]
Oreochromis niloticus (1) C:

ongo (CD)
Oreochromis niloticus (16) Lukusu (CDLLUKI (CD).Afikpo (NG),Abakaliki [NG),Congo (CD}.Jequitinhonha
Oreochromis niloticus (6) Benue (NG)
Qreochromis niloticus (18) Doce,Paraiba do Sul,Correge Azul.Jequitinhonha,Pampa,Mucuri
Greochromis niloticus (1] Congonhas
Coptodon rendalli (1) Doce
Coptodon rendalli (11) Doce, Paranoa lake,Mourao,Upper Parana
Coptoden rendalli (1) Upper Parana
Coptodon rendalll (4) Doce Jose Pedro
Coptodon rendalli (1) Doce
Coptodan rendali (1) Inkisi (CD)
Coptodon rendalli (8) Lake Jozini (SA),Nyamiti (SA) Sand River Dam (SZ)
Coptodon rendalli (14) Lake Malawi (MW),Arabie Dam (SA) Nyamiti (SA),Kumene (SA),Cango (CD),Kunene (MA),Cuanza (AQ)
Coptodon rendalli (1) Kumene (SA
optodon rendalli (2) Cuanza (AQ),Loando (AQ}
LC Ci AQ
Coptodon rendalli (1) Congo (CD)

Crenicichla lacustris (1) Manhuacu
Crenicichla lacustris (3) Manhuacu
Crenicichla lacustris (1) Doce
Crenicichla lacustris (3) Paraiba do Sul

Crenicichla lepidota (14) Santo Antonio,Doce,Pandeiros, Saa Francisco Jaboticatubas
lepidota (1) Sao Francisco
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Figura 1: Continuagéo.

Poecilia vivipara (1) Doce
[Poscilia vivipara (2) Doce

Poecilia vivipara (2) Mucuri
[Poeulla vivipara (1) Mucuri
Poec:ha wvmarﬂ (1) Doce

Poecilia vivipara (1) Doce

Poecilia reticulata (2) Doce

r#{ Poecilia vivipara (2) Doce

Poecilia vivipara (6) Doce

Poecilia vivipara (2) Tiete

Poecilia vivipara (2) Tiete

Poecilia vivipara (3) Sao Joao
Poecilia vivipara (1) Fundo
Poecilia vivipara (2) Fundo
Poecilia vivipara (1) Pa;eu

Poecilia vivipara (3) Ipoj

Poecilia vivipara (5) Laguna las Piedras (VE),Laguna la Acequia (VE)
-{Poeulla vivipara (10) Piranhas-Acu

Poecilia vivipara (4) Jaguaribe,Pajeu
Poecilia vivipara (4) Fernando de Noronha
Poecilia vivipara (12) Riacho do Sangue Paraiba
Poecilia rellwlala (2) Caroni (TT)
Poecilia reticulata (15) Doce, R»betrﬁo do Buraco, Paraiba do Sul,Ribeirao do Buraco,Mucuri
Poecilia reticulata (5) Paranapan
Poecilia reticulata (6) Dooa Paranoa lake,Passo 5
Poecilia reticulata (1) Jequitinhonha

lia reticulata (1) nales (DO)
Phalloceros sp. (1) Santo Antonio
Phalloceros sp (1) Santo Antonio
p. (1) Santo Antonio
Phalloosvos elachstus (2) Santo

mptp  locmin  bgmyc  gmyc

Antoni
Phalloceros elachistos (2) 25 de J“Blg’ Samo Antonio

Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema

Mugil curema (1) Sa

Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema
Mugil curema

1) Caribbean Sea

1) Canal de Bertioga

}?)schg's%ake Bay (US),Piscadero Bay (AN),Canal de Bertioga,South Atlantic,Canal de Santa Cruz,Caribbean Sea (GP),Caribbean Sea (BZ),Baia de Todos os Santos,Caribbean Sea (HT)
0

4) Cbssapeaka Bay (US),Upper Cooper (US),Laguna Madre (MX),Zanja Honda (UY)

1) Rudee lake (US)

2) Canal de

1) Caribbean sea e

24) Rudee lake (US), hesagake Bay (US).Rhode River (US),Indian River Lagoon (US),North Atlantic Ocean (US),Canal de Bertioga,Pelican Bay (US),Zanja Honda (UY).Upper Cooper (US),Laguna Madre (MX),Saco Bay (US)

?) guulh BA;;&(MI;  Argentine

(4) Rudee lake (US),Indian River Lagoon (US),Saco Bay (US)

6) sme(e’;ake (US) Piscadero Bay (AN),Canal de Berlloga Caribbean sea (VE),Zanja Honda (UY),South Atlantic

1) Piscadero AN)

1) Mar Chiquita Lagoon (AR)

1) Canal de Bertioga

1) Nokoue Lagoon (BJ)

1) Saloum Estuary }5 )

3) Saloum Estuary (SN),Nokou oon (BJ)

12) Escalante (NI) Gulf of Panama (PA) South Pacific (PE).North Pacific (MX).Gulf of Tehuantepec (MX),Cerique estuary (SV),North Pacific (SV)

Mugil curema 5; North Pacific (MX),Gulf of California (MX),North Pacific (US)

Mugil curema (2) Doce

Mugil curema (1) Doce

Mugil curema (1) Doce

Mugil curema (1) Doce

Mugil curema (1) Coatzacoalcos (MX)

il curema (2) Yalahau (MX)
Mugil curema (1) Mar Chiquita Lagoon (AR)
T-Mugll curema (1) Carribean sea (MX)
[ ugerres brasilianus (1) Atlantic South
Eurevres brasilianus (1) Doce
._ jerres. (2) Atlantic South Jequitinhonha
jerres brasili (3) Baia de Camamu,Atlantic South Jequitinhonha
Eugenes brasilianus (1) Atlantic South
#
Eugerres brasilianus (1) Atlantic South
“Eugerres brasilianus (1) Bala de Todos os Santos
Caranx latus (1) Caribbean Sea (BZ)
Caranx latus (4) Doce,Canal de Bertioga,Baia de Camam
Caranx latus (8) Doce,Caribbean Sea (BZ),Canal de Bemoga Baia de Todos os Santos
garanx latus. (3 g:lr?bgee Cageam(u C;aribbean Sea (BZ),Baia de Todos os Santos

[Mugul curema (2) Carribean sea (MX)

-Caranx Iahus (l Canal de Bertioga

Caranx latus (2) Doce,Baia de Todos 0s Santos
Caranx latus (1) Canal de Bertioga

Caranx latus (1) Canal de Bertioga
‘Cennoporws parallelus (1) Canal de Berti

rtioga
Centropomus parallelus (9) Doce,South Atlantic,Baia de Todos os Santos, ltapecuru,Jequitinhonha
Centropomus parallelus (3) Mucuri Jequitinhonha
‘Centropomus parallelus (18) Doce,Canal de Bertioga, Ihoawru.Jequ'ninMnha,lmpebi.Mucuvi
T parallelus (2) Mucuri,Baia de Todos os Sant
—{ Centropomus parallelus (2) Canal de Bertioga,Baia de Todos os Santos
Trinectes pauli (5) Doce
Awaous tajasica (1) Doce
Awaous tajasica (3) Doce
Awaous la;asu:a (1) Doce
raous tajasica (2) Mucuri,Doce
_| LAwaous tajasica (1) Mucuri
§— Pachyurus adspersus (1) Mucuri
'-—Pawyurus adspersus (5) Doce

M»cropf-slmea\us(!]& obalo (PA)
Microphis lineatus (2) Cuadi (PA),Chagres (PA}
Microphis lineatus (1 Cﬂcamola( )
Microphis lineatus (1) Azucar (PA)

Microphis fineatus (1) Doce
Hmepms lineatus (2) Doce
Microphis lineatus (1) Doce
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Figura 2: Delimitag&o das espécies/linhagens de Elopomorpha+Otophysi coletadas na bacia do rio Doce utilizando sequéncias do gene COI (DNA Barcode). Cores iguais representam a mesma
espécie/linhagem.

r Pimelodus maculatus (2 Cinzas
F Pimelodus maculatus (18) Cinzas. Tibagi Paranapanema
+ Pimelodus (33) Cinzas.P Tibagi, Taquara. Firapo
k Pimelodus maculatus (1) Cinzas
b Pimetodus maculatus (2) Cinzas
I} Pimelodus maculatus (1) Cinzas
| Pimelodus maculatus (1) Cinzas
[ Pimelodus maculatus (2) Cinzas
[ Pimelodus maculatus (36) Cinzas. Paranapanema, Tibagi, Taquara Pirapo
! Pimelodus maculatus (22) Cinzas. Tibagi Paranapanema
(5}

lFimllﬂu maculats (43) Parsrapanema
Pimelodus maculaius (6] Paranapanema

Pimelodus maculatus (7} Cinzas
Pimelodus maculatus (2} Cinzas
Pimelodus maculatus (12) Cinzas.Parana (AR}
- Pimelodus maculatus ::f] Paranapanema, Cinzas, Tibagl, Taquara. Firapo
'Pimsln:hﬂ maculaius (1) Paranapanema
! Pimelodus maculatus (48) Paranapanema Cinzas, Tibagi, Taguara Firapo
- Pimilodus maculatus (34) Paranapanema. Tibagl
- Pimelodus maculatus (6} Cinzas
- Pimelodus maculatus (1} Tibag
Pimelodus maculatus (1) Cinzas
Pimelodus maculatus (B0] Cinzas. Paranapanema, Tibagi
Pimelodus maculatus (1) Cinzas
Pimelodus maculatss (1) Lower Parana (AR)
Pimelodus maculatus (1) Lower Parana {Ni?
Pimelocus maculatus (2) Doce.Corania
Pimelodus maculatus (78] Doce, Lawer Pﬁma (AR, Tbag| Cinzas Pirapo
Pimelodus maculatus (1) Parana
Pimelodus maculatus (163) Doce,Paraiba do Sul Lower Parana (AR), Tibapi Cinzas, Paranapanema
Pimelodus maculatus (170) Parasba do Sul Parana, Cizas, Tibagl Parana (AR). Paranapanema, Taguara, Pirapo
Pimelodus maculatus (E) Tibag,Cinzas
Pimelodus maculahes (167) Upper Parana Muzambinbe, Cinzas, Tibag), Parana (AR), Paranapanerna Taquara Pirapo
Pimelodus maculatus (1) Cinzas
lenhnn maculats (II Doce
4} Sao Francison,Un

Pimelodus (Br Curimatai, Urucuia
1 Pimelodus maculatus (2} Cinzas
| Pimelodus maculatus (1) Cinzas
F Pimelodus maculates (2) Cinzas

Pimelodus (1} Ginzas
“Pimalodus maculatus (2) Cinzas
(1) Santo Antonic
i Steindachneridion doceanum (1) Piranga

Lophiosiurus alexandr (3) Sao Franciseo
]{Lme ahewandi (2) Sao Francisco,Unucula

Clarias gariepinus (1) Lake Tana (ET)

Clarias gariapinus (2) Cross (NG), Apodu-Malete (NG)

Clarias garapinus (16) Jordan 15\‘1 Cioss M} Nile :EG}

Clarias gariepinus (3) Gross (NG|

Clarias gariapinus (1) Nila 15&1

Clarias gariepinus (4) Oodoba (NG),Niger (NG),Nile (EG)

n Clarias gariepinus (4) Oodoba (NG),Niger (NG|, Nile (EG)

Clarias gariepinus (4) Cross (NG),Niger (NG| Nile (EG)

Clarias gariapinus (2) Cross (NG), (NG)

Clarizs gariepinus (21) Koprucay (TR)Nie (EG)

Clarias gariepinus (1) Lake Vicona (KE)

Clarias gariapinus (1) Yala (KE)

Clarias gariepinus (12) Nyando (KE) Sondu (KE), Yala (KE)

Clarias gariepinus (1) Yaka [KE)

— Glarlmwsplms(ﬂ Inkisi (CD)
Clarias (13} Doce,P G (GO Luki (CO).Asejre Lake [NG)
Clurlu w:;plm (1! Canw (coy)

Luki (CD)

Eclsnm ganiepinus {1: Kwanz.u(x}]

Clarias garipinus (1) chm{'ﬂ]
Clarias Lo
Clarias garispinus (1) Mucslo ~z)

1) Doce
I-Gummlmun: Doce Praia de Ubatuba, Canal de Bertioga
iF:eMﬂlpﬂw affinis (1) Corrente Geande
Psaudaschaniplanss affinis (1) Doce
# Pseudauchenipterus affinis (1) Doce
Pluudldllﬂlmm affinis (1) Doce
affinls (2) Doca
i affinis (5 Doce, Santo Antonio,Pianga
--Fumnlmm affinis (1) Mucuri
L Psaudaucheniplens afinis (2) Doce, Mucuri
Trachelyopterus siriatulus (1) Mucuri
Trachelyopterus striatulus [19) Doce,Sano Antanio.Jose Pedro, Pampa Mucur
striatulus (1) Mecurl
L Trachelyopterus stiatuus (5] Paraiba do Sul
(1) Santo Antonia

lsmmmn] Piranga
r Ahamdia quelen (1) Guaraguecaba
 Ahamdia quelen (1) Indaia

elen (3) Baia da nguaba
| Hhamw{llﬂuawm

Bh. elen (1) B:Jaaa &
| Rhamdia quelen (1) Ribeira
Ahamdia quelen (18) mnnmmm de iguape, Hajai
RAhamdia queten (5) Tubarao
- Ahamdia quelen (16) Bala de Guanabars,iapocu, Tiucas, Iguacy
amdia quelen (3) Peri

|{Rh 13) Peri Lagoon

Ahamdia quelen (1) Peri Lagoon
r Ahamdia quelen (2) El Divisoro stream |AR)
H Ahamdia quelen [5) Mar Chiguita lagoon (AR), Castills Lagoon {UY) Mern Lagaan (UY)Negra (UY).Rocha Lagoon [UY)]

F Ahamdia queden () Tramandal Castillo I..mm [UY) Merin Lagoon (UY)Negro (LIY),Rocha Lagoon (UY)

F Ahamdia quelen (3) kajai, Rocha Lagaon (UY)

 Ahamdia quelen (32) Sinos, Ca Jaguarao Camagua liajai Parana (AR}, Aojas (AR),El Dvisono stream (AR) Lower Parana (AR}, Castilo Lagoon (UY) Merin Lagoon (UY) Negro {U'Y), Rocha Lagoon (UY) Jguacu
- Ahamdia quelen (2) Negro (UY).Rocha Lagoon (UY)
!nnamm (1) Jequitinhonha

Ahamdia quelen (1) Vacaria

Rhamdia quelen (1) Vacaria

RAhamdia quelen (1) Muguri

Ahamdia ¢f. qualen (1) Doca

RAhamdia cf. quelen (1) Jose Podro
Ahamdia quelen (5) Paraiba do Sul

-~ Ahamdta quelen (4) Doce, Piranga, Pampa
=~ Ahamdia quelen (1) Racambinucy

I Ahamdia quelen (1) Peri Lagoon

Ahamdia quelen (7) nnl.ﬂnmm Santo Inacio,Ribeirao Arapuca,Sao Francisco
Ahamdia quelen (2)

Rhamdia quelen (20) Im;al.lmsual Palmﬂegm uvy

Ahamdia quelen (5)

I
ES
1
R
§

[ Rhamdia cf. quelen (5} Santa Barbara Doce
(1) S0 Francsco
& Ahamdia cf. quelen (5) Doce,Santa Barbara
RAhamdia cf. mslmlllPlrancdn

Ahamdia quelen (1) Barama (GY)
Ahamdia quelen (B) Barama (GY)
Ahamdia quelen (2) Uruguay (UY)
Rhamdia quelen (5) Miranda

Rhamdia jequiinhonha {1) Doce
[thmm (] Bwlnn (PA), Tuira (PA)

Ahamdia quelsn (2) Playa Alta |PA]MMS|:[P‘J
Ahamdia quelen (1)
HHHQMMHISMIAMIIIEPA]
Ahamdia quelen (1) Santa Maria (PA)
-Hhanliawm{lllhrujut()ﬁl

elen (1) Chirigui (PA)

= Ahamdia quelen (1) Chagres (PA)
-@Hnamm (1) Atrato (CO)

Rhamdiz quekn (2) Mandingz (PA}, Atrato (CO)
RAhamdia quelen (1) Cauca (CO)
Rhamdia quelen (2) Cauca tDCIl
[~ Rhamdia queden (1) Canas tﬁﬂl
—— Ahamdia queden (1) Bacalar Lake (MX)
FAhamdia quelen (1) San Juan (CR)
Ahamdia quelen (2) Tranquera (NI} Estero Real (NI)
Rhamdia queden (1) Sxacla (CR)
[Flmahﬂa sp. (1) Doce
Pimelodalla laterisiriga (1) Doce
- Pimelodalla sp. (1) Sama Maria do Rio Doce
[ Fimeloceia atersiga (1) Pampa
Pimelodella lateristiga (11) Doca
Pimelodella laterise Eﬂ Mucuri
L Pimelodella laterisiiga (1) Muturt
Pimelodella laterisiriga (2) Comego das Aduelas
Pimelodella lateristiga (1) Comege das Aduslas
| P!memlam@a_‘p (2} Comego das Aduslas
= Pimelodella lateriswriga (1) Mage
'— Pimelodella laleristriga (2} Casca, Santana

lmmn]mumm
Imparfiris sp. (2] Ribeirao Sao Mateus Doce
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Hoplias malabaricus (1) Amazonas
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Hoplias malabaricus (2) ltapecury

Hoplias malabaricus (1) Anjanwaye Stream (SR)
Hoplias malabaricus (8) Saramacea (SR Kourou (GF),Tibiti (SR),Commenwine (SR}, Pripri Yiyi (GF)
Hoplias malabaricus (1) Organaba (GF)

Hoplias malabaricus (1) Kilo Three Rver (SR}
Hoplias malabaricus (1) Ssumourou Stream (GF)
Haplias malabaricus (2] Kaw (GF)

Hoplias malabaricus (1) Saramacca (SR)

Hoplias malabaricus (1) Kabalebo (SR)

Hoplias malabaricus (2) Mamori (SR)

Hoplias malabaricus (1) Sao Francisco

Hoplias malabaricus (4) Upper Sao Francisco,Sao Francisco
Hoplias malabaricus {3) Gurimatal, Sao Francisco
Hoplias malabaricus (1) Parnaiba.

Hoplias malabaricus (3) Jequitinhonha,Contas
Hoplias malabaricus (1) Contas

Hoplias malabaricus (2} Contas

Hoplias malabaricus (2) Contas

Hoplias malabaricus (1) Jaguaribe

Hoplias malabaricus (8] Jequitinhonha,Sao Francisco,Unucuia, Pamaiba,Paraiba
Hoplias malabaricus (1) Sao Francisco

Hoplias malabaricus (1) tacambirucu

Hoplias malabaricus {10) Contas, Sao Francisco
Hoplias malabaricus (13) Sao Francisco,Urucuia, Parnaiba Paraiba, lacambirucu Jequitinhonha
Hoplias malabaricus (1) Sao Francisco

Hoplias malabaricus (1) Juarizinho

Hoplias malabaricus (1) Tapajos

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (3) Amazonas

Hoplias malabaricus (1) Amazon basin

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (1) Tapajos

Hoplias malabaricus (1) Negro

Hoplias malabaricus (1) Negra

Hoplias malabaricus (1) Amazon basin

Hoplias malabaricus (2) Amazon basin

Hoplias malabaricus (1) Tapajos

Hoplias malabaricus (4) Amazon basin

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Haplias malabaricus (3] Amazon basin

Hoplias malabaricus (1) Amazon basin

Hoplias malabaricus (1) Negro

Hoplias malabaricus (2) Amazonas, Negro
Hoplias malabaricus (3) Amazonas,Negro
Hoplias malabaricus (2) Negro

Hoplias malabaricus (1) Negro

Hoplias malabaricus (1) Negra

Hoplias malabaricus (3) Amazonas, Negro
Hoplias malabaricus (1) Amazon basin

Hoplias malabaricus (1) Negra

Hoplias malabaricus (1) Ucayali (PE)

Hoplias malabaricus (7) Upper Amazonas (PE),Ucayali (PE)

Hoplias intermedius (4) Paranapanema
Hoplias intermedius (1) Parana
Hoplias malabaricus 1) Urumari stream

{Hoplia.s Intermedius (1) Paranapanema

— Huoplias malabaricus (1) Ariporo (CO)
b———Hoplias intermedius (2) Parana,Congonhas

Hoplias malabaricus (1) Atrate (GO}

Hoplias malabaricus (1) Viagual (CO)

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (6) Amazonas,Urucuia, Lower Parana [AR)
Hoplias malabaricus (2) Amazonas, Lower Parana (AR
Hoplias malabaricus (1) Amazonas

Hoplias malabaricus (1) Paranapanama

Hoplias malabaricus (1) Paranapanema

Hoplias malabaricus (1) Uruguay (AR}

Hoplias malabaricus (2) El Pelado (AR) La Plala (AR)
Hoplias malabaricus (10) Las Mutrias (AR}, Parana (AR),Parana Guazu [AR) Lower Parana (AR}
Hoplias malabaricus (1) Uruguay (AR}

Hoplias malabaricus (1) Laguna de Gomez (AR)
Hoplias icus (2) Aojas (AR).4 d L (AR}
Hoplias malabaricus (1) Lower Parana (AR)

Hoplias malabaricus (2) Parana Guazu (AR),Parana (AR}
Hoplias malabaricus (1) Parana (AR)

Hoplias malabaricus (1) Parana (AR)

Hoplias malabaricus (1) Parana (AR)

Hoplias malabaricus {10 Parana [AR),Rio de La Plata [AR),Las Nutrias (AR}, Rojas (AR, Lower Parana AR, Hando [AR)

Hoplias malabaricus (1) Uruguay (AR}

Hoplias malabaricus (&) Doce, Mucuri

Hopliag malabaricus (3) Doce,Corrante Grands
Hoplias malabaricus (1) Corrente Grande
Hoplias malabaricus (1) Pampa

Hoplias malabaricus (2) Pampa,Mucuri

Hoplias malabaricus (1) Doce

Hoplias malabaricus (1) Jose Pedro
Hoplias malabaricus (3) Jose Pedro
Hoplias malabaricus (1) Jose Padro

Hoplias malabaricus (1) Jose Pedro

Hoplias malabaricus (1) Paraiba do Sul

Hoplias Intermedius (1) Doce

Haoplias Imermedius (4) Doce,Santo Antonio
Hoplias intermedius (2) Doce.Santo Antonio
Hoplias intermedius (3) Cipo.Doce.Jaboticatubas
Hoplias (3) Doce.Mucuri

I:Hopliaﬁ intermedius (3) Doce Mucuri

Hoplias intermedius (2) Mucuri
Hoplias malabaricus (1) Bayano (PA)
Hoplias malabaricus (1) Bayano (PA)
Hoplias 1) Acla (PA)

Hoplias malabaricus (1) Tuira {PA)

Hoplias malabaricus (1) Tuira (PA)

Hoplerylhrinus unitaeniatus {2) Parana

Hopleryhrinus unitaeniatus {2) Paranapanema,Parana
Hoplerylhrinus unitaeniatus (1) Parana
Hoplerythrinus unitaeniatus {5) Doce

Hopleryhrinus unitzeniatus {1) Doce

Hoplerylhrinus unitaeniatus (1) Feia Lagoon
Hoplerylhrinus unitaeniatus (1) Upper Amazonas (PE)
Hoplerythrinus unitaeniatus 1) Upper Amazonas (PE)
Hoplerythrinus unitaeniatus (3) Upper Amazonas (PE)
Trichomycierus longibarbatus (1) Santo Anfonio
Trichomycterus aff. alternatus (2) Doce
Trichomycterus aff. alternatus (1) Doce
Trichomycterus alternatus (1) Doca

Trichomycterus alternatus (2) Ribeira de Iguape
Trichomycterus alternatus (5) Paranagua Bay.Ribeira de Iguape
Trichomycterus alternatus (2) Ribeira de Iguape
Trichomycierus sp. (1) Doce

Trichomyclerus aff. auroguttatus {2) Doce
Trichomycterus alternatus 1) Gontas

Trichomyctarus immaculatus (2) Piranga Doce

Trichomycierus alternatus (37) Doce, ltaunas, Mafipo, Corrente, Piranga, Suacui Pequenc, Sao Mateus Santa Maria do Rio Doce

-Trichomycterus immaculatus (1) Sao Mateus
Trichomycterus aff, immaculats (1) Doce

Trichomycterus sp. (1) Ribeirao Sao Mataus
Trichomycierus immaculatus (1) Piranga

Trichomycterus aff. immaculatus (1) Ribeirao Sac Felix
Trichomycterus aff, immaculatus (3) Maguing Doce Corrente
Trichomyeterus longibarbatus (1) Rio 25 de Julho
Trichomycterus aff. immaculatus (1) Doce

Trichomyeterus sp. (1) Santo Antanio
Trichomyeterus sp. (1) Doce
(1) Doce

—
ETrcnomyuerua ¢, brasilignsis (1) Santo Antenic

Trichommycterus of, brasiliensis (1) Santa Antonio
Trichomyeterus immaculatus (1) Doce
Trichomyeterus immaculatus (1) Paraiba do Sul
Tiichomyclerus immaculatus (1) Paraiba do Sul
Trichormycterus immaculatus (4) Paraiba do Sul
Trichomyeterus immaculatus (1) Paraiba do Sul
Trichomyelerus immaculatus (1) Peixe
Trichomycterus alternatus (1) Paraiba do Sul

l jucuensis (1) Jucu
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I Hyposiomus aurogutiaus (4} Doce, Santo Antanio
Hmosm.ls auregutiatus (1) Dace
Hip luetheni (1) Doce

7

inga, Sanio Anionio

Hypostomus auroguttatus (12) Paraiba do Sul

Hyposiomus auroguetats (2} Paraiba do Sul
auroguitatus 1) Paraiba do Sul

Hypestomus luatheni (1) Pampa

Hypostomus luatken (4) Pampa, Mucuri

Hypostormus affinis (1) Doce

Hyposiomus affinis (2} Comente Grande,Doca

Hyposiomus atinis (1) Doce

Hypostomus aflinis (12) Doce Pampa Mucuri

 Hyposiomus affinis (1} Juse Pedro

t affinis (1} PdJel'ao wum

1

Hypostomus affinis (7} Paraiba,
Hyposiomus atfinis {1} Doce
Hypostomus atfinis (1} Guandu
Prerygoplchihys pardalis (24) Doca, Upper Amazonas (PE].Calalao Lake, Cauca (CO).Amazon Basin, Lower Negra,Huallaga (PE)
Prarygoplichihys pardaiis (1) Doce
Pherypoplichitys etentaculatus (5) Vierde Grande, Linicuia San Francisco
Pareiorhaphis sp. (1) Doce
Parpiorhaphis scutula (1) Doce
Parsiorhaphis scutula (1) Doca
Pareiorhaphis scutula (1) Doce
Pareiomaphis sp. (1) Santa Antania
Pareiohaphis scutula (1) Piracicaba

sp. (1) Santo Antonio
Naoplecostamus sp. (1) Santo Anlonio
Nacglecostamus sg. (1) Santo Antanic
Neoplecostomus sp. 1) Doce
Neoplecostomus sp. (1) Doce
Hsanotus sp. (2] Ribeirao Sao Maleus, Doce
Higangtug sp. (1) Ribairo Sao Felix
Pnlmomdus maculicauda (1) Paraiso
A1) Surui
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Harttia garaveliol (1) Jequitinhonha
Harttia gareveliol (5) Vacaria, hecambirucy
Hartsia sp. (1) Manhuacu
Harthia garavelioi (7) Sarto Antonio,Manhuacu, Doce
Hartta sp. (1) Sarito Artonio
| Enama 0. (1) Doce
Harttia intermontana (3) Casca
Lorcariichihys castaneus (1) Doce
Laricarichifys castaneus (3) Piranga.Carmo, Doce
Loncarichtys castanous (2] Doce
Loncarichthys castaneus (2] Doce
I.ollcarlamw castaneus (1) Doce

[

E Loricariichiiys castaneus (1) habapoana
Loricariichthys castaneus (2) Paraiba do Sul
Loricarichthys castaneus (2) Paraiba do Sul
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Dalurus carinolus (7) Piranga, Doce Matipo.Jose Pedro

Lbaturus carinotus (1) Jose Pedro
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Corydaras aeneus (1) Paranapanema
Corydoras aeneus (1) Peranapanema
Corydoras aeneus (1) Cubatao
Corydoras aeneus (1) Cubatao
Carydoras aeneus (2) Dace
Corydoras aeneus (1) Doce
Corydoras aenaus (1) Ucayali (PE)
Garydoras aeneus (1) Ucayali (PE}
Corydoras aeneus (2) Ucayali (PE)
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Sao Franclsco
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- Prochilodus argenteus (3) Jequitinhonha
genteus (12) Doce, S0 Fi

| Prochiodus argenteus (3) Urucuia Saa Francisco.Jequitnhonha
Prochilodus argenteus (2) Docs, Sao Francsco
Prochilodus argenteus (1) Urucuia
Prochilodus argenteus (1) San Francisca
- Prochilodus costalus (2) Doce, Sao Francisco
|- Prochilodus argenteus (2) Sao Francisco
- Prochilodus costatus (2) Doce, Sao Francsco
- Prochilodus argenteus (1) Sao Francisco
= Prochilodus argenteus (1) Sao Francisco
r Prochilodus costatus (6) Paracpeba, Unucuia, Curimatai, Sao Francisca, Jequitinhonha
I Prochilodus costatus (1) Jequitinhonha
-[leﬂbclus costalus (1) Sao Francisco

Prochilodus costalus (1) Sao Francisco
F Prochilodus costatus (1) Sao Franmm
F Prochilodus costatus (2)
Prochilodus costatus (1) Doce
Prochiiodus costalus (1) Dece

Prochilodus argenteus (1) Sao Francisco

 Prochilodus vimboides (3) Mugur

} Prochilodus vimboides (1) Mucuri

Prochilodus vimboides (1) Mucuri

Prochilodus vimboides (1) Doce

JgProchiadus vimbaices (1) Pranga
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Hypomasticus mormyrops (%) Matipo,Piranga, Santo Anbanio Manhuacy
Hypomasticus staindachneri (1) Paraiba do Sul
Hypomasticus shsindachneri (1) Paraiba do Sul
Hypomasticus moemyrops (1) Tangue
Hypomasticus copatandil (10} Doce, Jose Pedro, Camente Grande, Manhuacu, Mucuri
Hypomasticus copelandil (7) Piranga, Matipo,Jose Pedro, Correnta Grands Musuri
Hypomasticus copelandil (1) Paraiba do Sul
Hypomasticus copetandil (6) Paraiba do Sul Pomba
Hypomasticus copefandil (1) Paraiba do Sul
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L— pogal Coniostrs ::; gamml
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r Pygocantrus natieren {1) Doce
F Pygocantius naiereri (2) Doce
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--Pymmm nameresi {7) Tocanting
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waw:m nm:ggmmmnm
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| Pygocentrus natiereri {10) Tapayos Amazonas Negro
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Metynnis maculatus (4) Branco
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Cyphocharax gilbert (1) Joso Pedr
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Gml‘nd‘wmt vlbert (4) Paraiba do Sul
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Cyphocharax gilbert (3) Mucri
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Figura 3: Andlise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Astyanax lacustris
destacado por ano de coleta.
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Figura 4: Andlise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Deuterodon
intermedius destacado por ano de coleta.

* anot
® ano2 PCA eigenvalues

* ano3

DA eigenvalues

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM 44



Figura 5: Andlise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Geophagus
brasiliensis destacado por ano de coleta.
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Figura 6: Andlise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Hoplias
malabaricus destacado por ano de coleta.
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Figura 7: Analise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Knodus
moenkhausii destacado por ano de coleta.
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Figura 8: Analise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Pachyurus

adspersus por ano de coleta.
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Figura 9: Analise Discriminante dos Componentes Principais (DAPC) dos dados de diversidade genética de Poecilia vivipara
por ano de coleta.
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Figura 10: Rede de Haplotipos mostrando as relages genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COIl de Astyanax
lacustris. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tragos representam os haplétipos intermediarios que foram
extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipéteses alternativas de relagdes genealdgicas.

Astyanax lacustris
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Figura 11: Rede de Hapl6tipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI de
Deuterodon intermedius. As cores representam os diferentes anos amostrados.
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Figura 12: Rede de Hapl6tipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI de
Geophagus brasiliensis. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tragos representam os haplétipos

intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipoteses alternativas

de relacdes genealdgicas.

Geophagus brasiliensis
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Figura 13: Rede de Haplétipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COIl de Hoplias
malabaricus. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tragos representam os haplétipos intermediarios que
foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipéteses alternativas de relagées
genealdgicas.
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Figura 14: Rede de Hapl6tipos mostrando as relagbes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI de Knodus
moenkhausii. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tracos representam os haplétipos intermediarios que
foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipéteses alternativas de relagdes
genealdgicas.
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Figura 15: Rede de Hapl6tipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI de
Pachyurus adspersus. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tragos representam os haplétipos
intermediarios que foram extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hip6teses alternativas
de relacdes genealdgicas.

Pachyurus adspersus

Relatério Anual 2021 — PMBA/Fest-RRDM 55



rede
G F E S I plo
Fundacdo Espirito-santense de Tecnologia MI\R
Figura 16: Rede de Hapl6tipos mostrando as relagdes genealdgicas entre os haplétipos do gene mitocondrial COI de Poecilia

vivipara. As cores representam os diferentes anos amostrados, os tracos representam os haplétipos intermediarios que foram
extintos ou simplesmente ndo amostrados e as linhas tracejadas representam hipo6teses alternativas de relagdes genealdgicas.

Poecilia vivipara
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